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Bakterie oporne na antybiotyki to obecnie jedno z najwigkszych zagrozen dla zdrowia publicznego
na $wiecie. Jedng z takich niebezpiecznych bakterii jest Pseudomonas aeruginosa, ktoéra powoduje
powazne infekcje, szczegdlnie u 0sob z ostabionym uktadem odpornosciowym lub przewlektymi
chorobami ptuc. Poniewaz bakteria ta staje si¢ coraz bardziej oporna na dostepne leki, naukowcy
pilnie poszukuja nowych metod walki z tg bakterig.

Jednym z obiecujgcych rozwigzan terapeutycznych sg bakteriofagi — wirusy, ktore infekuja i
zabijajg bakterie. Te tzw. ,,fagi” to naturalni wrogowie bakterii mogace sta¢ si¢ alternatywa dla
tradycyjnych antybiotykow. Cho¢ fagi bardzo skutecznie niszczg bakterie, wcigz niewiele wiemy o
tym, jak wptywaja one na funkcjonowanie bakterii takich jak Pseudomonas aeruginosa. Czy tylko
je zabijaja, czy rowniez zmieniajg sposob ich dziatania, ewolucj¢ i zdolno$¢ wywotywania chorob?

W tym projekcie chcemy doktadnie zbada¢, jak fagi oddziatujg na Pseudomonas aeruginosa.
Naszym celem jest poznanie, jak infekcja fagowa wptywa na zachowanie bakterii — w tym na
produkcje barwnikow, regulacje genéw zwigzanych z chorobotwdrczoscig oraz powstawanie
opornos$ci na fagi. Zbadamy réwniez, jak same fagi zmieniaja si¢ w odpowiedzi na bakterie, ktore
probuja sie przed nimi broni¢ — w tzw.biologicznym wys$cigu zbrojen.

Aby odpowiedzie¢ na te pytania, wykorzystamy nowoczesne metody badawcze pozwalajace
okresli¢, ktore geny bakterii ulegaja aktywacji lub wyciszeniu po infekcji fagowej oraz jak zmienia
si¢ metabolizm komorek. Bedziemy tez hodowac bakterie i fagi razem przez dtuzszy czas, aby
zaobserwowac¢ ich wzajemng ewolucje. Dodatkowo planujemy modyfikowa¢ material genetyczny
wybranych fagdéw, aby lepiej zrozumie¢, ktore fragmenty ich DNA odpowiadajg za skuteczng
infekcje.

Badania te s3 wazne, poniewaz mogg pomdc w rozwoju bardziej precyzyjnej i skutecznej terapii
fagowej. Poznajac, jak fagi 1 bakterie wptywaja na siebie nawzajem, bedziemy w stanie lepiej
przewidywac i1 kontrolowa¢ rozw¢j opornosci, poprawic¢ efektywnos¢ leczenia i zapewnic
bezpieczenstwo pacjentow.

W skrocie — projekt ten pomoze odkry¢ sekrety interakcji fagow i bakterii, co moze mie¢ kluczowe
znaczenie w walce z antybiotykoopornymi infekcjami — jednym z najpowazniejszych wyzwan
wspolczesnej medycyny.



