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“ miRNA z egzosomow surowicy jako nowoczesne biomarkery
w ostrej bialaczce limfoblastycznej typu B u dzieci”

Ostra biataczka limfoblastyczna typu B (BCP-ALL) to najczestszy nowotwor ztosliwy u dzieci, stanowiacy
okoto 30% wszystkich przypadkoéw onkologicznych w tej grupie wiekowej. Cho¢ obecne metody leczenia
sg skuteczne u wigkszosci pacjentow, to okoto 10—15% dzieci doswiadcza nawrotu choroby, ktory wigze si¢
z niekorzystnym rokowaniem. Niestety, dostgpne narzedzia diagnostyczne i metody oceny ryzyka
nie pozwalaja jeszcze na pelne przewidywanie, ktore dzieci sg szczegélnie zagrozone nawrotem lub stabg
odpowiedzig na leczenie. Dlatego konieczne jest poszukiwanie nowych, precyzyjnych biomarkerow, ktore
umozliwia lepsza diagnostyke, prognozowanie przebiegu choroby i monitorowanie leczenia.

Obiecujacym kierunkiem sa badania nad mikroRNA (miRNA) — krotkimi czasteczkami RNA, ktore reguluja
aktywno$¢ genoéw i odgrywaja wazng rolg w procesach nowotworowych. W organizmie kraza one
m.in. zamknigte w egzosomach — mikroskopijnych pecherzykach wydzielanych przez komorki,
w tym nowotworowe. Egzosomy zawieraja materiat biologiczny odzwierciedlajacy stan danej komorki,
a ich analiza moze dostarczy¢ informacji o procesach toczacych si¢ w organizmie, bez konieczno$ci
wykonywania inwazyjnych procedur, takich jak biopsje szpiku.

Celem niniejszego projektu jest zbadanie profilu 752 mikroRNA zawartych w egzosomach krwi dzieci chorych
na BCP-ALL — zarowno w momencie rozpoznania, jak i w przypadku nawrotu — oraz poréwnanie ich z grupa
zdrowych dzieci. W projekcie zostang wykorzystane wczesniej zabezpieczone probki diagnostyczne
przechowywane w jednej z najwiekszych klinik onkologii dziecigcej w Polsce. Analizy zostang
przeprowadzone z zastosowaniem nowoczesnych metod izolacji egzosomow oraz wysokoczulych paneli
gPCR do analizy miRNA. Nastepnie wykonana zostanie zaawansowana analiza bioinformatyczna,
ktorej celem bedzie identyfikacja miRNA roznicujacych grupy pacjentdw oraz badanie ich powigzan
z procesami molekularnymi w biataczce.

Projekt ma charakter badan podstawowych, koncentruje si¢ na poznaniu biologii BCP-ALL na poziomie
molekularnym i nie obejmuje zadnych dziatan terapeutycznych. Jednoczesnie, dzigki potaczeniu danych
molekularnych z klinicznymi (np. podtyp biataczki, obecno$¢ zmian genetycznych, poziom choroby
resztkowej, odpowiedz na leczenie), ma wyrazny potencjal translacyjny — moze przyczynic si¢ do opracowania
nowych, nieinwazyjnych testow diagnostycznych w przysztosci. Ponadto, realizacja projektu moze przyczynic¢
si¢ do lepszego zrozumienia mechanizmoéw molekularnych ostrej biataczki limfoblastycznej u dzieci,
a w dluzszej perspektywie — do poprawy diagnostyki i doboru terapii u pacjentow. W ten sposob projekt
wpisuje si¢ w dgzenia wspotczesnej onkologii dziecigcej do rozwoju spersonalizowanego leczenia, poprawy
skutecznosci terapii i jakosci zycia dzieci z chorobami nowotworowymi.



