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Glebiny oceaniczne naleza do najstabiej poznanych ekosystemoéw na Ziemi. To srodowiska ekstremalne —
pozbawione S$wiatla, charakteryzujace si¢ niskg temperaturg, wysokim cisnieniem i ubogie w zasoby
pokarmowe. Jeszcze na poczatku ubieglego uwazano, ze obszary te sa calkowicie pozbawione zycia. Dzi$,
dzigki postepowi technologicznemu — zwlaszcza w zakresie metod i urzadzen shuzacych do eksploracji glgbin
morskich — wiadomo, Ze Zzycie w tych strefach nie tylko istnieje, lecz takze cechuje si¢ niezwykla
roznorodnoscia i wyspecjalizowanymi strategiami przystosowawczymi. Cho¢ wiedza na temat molekularnych
podstaw adaptacji do zycia w glebokim oceanie systematycznie si¢ poszerza, wiele grup taksonomicznych
nadal nie zostato objetych tego typu badaniami. Do takich organizmoéw nalezg skorupiaki z rzedu Tanaidacea
— drobne zwierzeta bentosowe, wystepujace zarowno w ptytkich strefach przybrzeznych, jak i w najglebszych
partiach oceanu.

Celem projektu HADDeS jest okreslenie, kiedy 1 w jaki sposob w tej grupie wyksztalcily si¢ przystosowania
do zycia w §rodowisku glgbinowym, a takze jak funkcjonujg one na poziomie molekularnym. Cho¢ zmiany
morfologiczne zwigzane z glgbokos$cig zostaty u Tanaidacea zdefiniowane, mechanizmy genetyczne lezace u
ich podstaw pozostajg nieznane. HADDeS zaktada poréwnanie spokrewnionych gatunkéw pochodzacych z
ptytkich i glebokich partii oceanu, nalezacych do czterech r6znych rodzin Tanaidacea. W badaniach zostang
zastosowane nowoczesne techniki biologii molekularnej, ktore umozliwig identyfikacje genéw zwigzanych
m.in. ze stabilizacja biatek w warunkach wysokiego ci$nienia, regulacja osmotyczna, utrzymaniem ptynnosci
bton komorkowych, homeostazg wapniowg (zwigzang ze strefa kompensacji weglanow), a takze rozwojem
narzadow zmystéw i cechami morfologicznymi. Sekwencjonowanie DNA i RNA dostarczy danych do analiz
poréwnawczych, filogenetycznych i ekspresji genow. Opcjonalnie przewidziana jest rowniez ekspresja
wybranych genow w systemie bakteryjnym, co pozwoli zbada¢ konsekwencje funkcjonalne zaobserwowanych
Zmian.

Projekt wyrdznia si¢ nowatorskim podejsciem zarowno pod wzglgdem doboru modelu badawczego, jak i
zastosowanych metod. HADDeS wprowadza pierwsze zestawy starterow 1 sond molekularnych
dedykowanych tej grupie zwierzat, zaprojektowane specjalnie z mysla o genach mogacych odpowiadaé za
adaptacje do zycia na duzych glebokosciach. Wykorzystanie dwoch uzupetniajacych si¢ metod wzbogacania
bibliotek sekwencyjnych zwigksza zar6wno kompletnos¢, jak i wiarygodno$¢ pozyskiwanych danych. Co
istotne, projekt zaklada rowniez eksperymentalny etap walidacji funkcjonalnej — ekspresje wybranych genow
w systemie bakteryjnym — co pozwala powigza¢ zaobserwowane zmiany sekwencji z ich potencjalnymi
konsekwencjami biologicznymi.

Oczekiwane wyniki przyczyniag si¢ nie tylko do lepszego zrozumienia mechanizméw adaptacyjnych w
srodowiskach glebinowych, ale takze mogg ujawni¢ nowe geny o potencjale biotechnologicznym, szczegdlnie
istotne w kontekscie rosnacej presji eksploatacyjnej na glgbokie rejony oceanow.



