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Obecny i przyszty koszt opornosci na srodki przeciwdrobnoustrojowe (AMR) jest ogromny i
przewiduje sie, ze do 2050 r. prawie potowa zgondw moze by¢ skutkiem powiktan po zakazeniu
opornymi bakteriami. Walka ze szkodliwymi bakteriami byta przez dtugi czas trudna, poniewaz
techniki stosowane w tradycyjnej mikrobiologii wymagaty hodowania bakterii w laboratorium.
Bakterie zyjg w duzych spotecznosciach, w ktérych majg zaréwno przyjaciot, jak i wrogdw, a ich skfad
zalezy od warunkéw srodowiskowych. Tylko niewielka czes¢ cztonkéw tych spotecznosci wzrosnie po
przeniesieniu do laboratoridw i umieszczeniu na ,,podfozach wzrostu”, co daje co najwyzej pobiezny
obraz badanej dynamiki. Dzieki sekwencjonowaniu nowej generacji mozliwa jest uzyskanie danych o
wiele doktadniejszych. Tutaj pobierane jest DNA ze wszystkich organizmdéw obecnych w prébce i
odczytywane sg ich sekwencje. Umozliwia to uzyskanie bardzo bogatej informacji o wszystkich
organizmach obecnych w prébce. Ta technologia umozliwia zupetnie nowe rodzaje badan, ktore
poszerzg naszg wiedze w kierunku zrozumienia, w jaki sposdb drobnoustroje rozwijajg opornos¢ na
leki przeciwdrobnoustrojowe. W naszych badaniach chcemy zastosowac te nowga technologie i
zbadac¢ spotecznosci mikroorganizméw obecnych w srodowisku szpitalnym, na powierzchniach i w
powietrzu, a takze izolowanych z zakazen u pacjentow. Planujemy pobierac prébki we wszystkich
porach roku przez rok, na oddziatach réznego typu w szpitalach o odmiennym poziomie
referencyjnosci i w rdznej lokalizacji (duza miasto, szpital powiatowy) aby zrozumie¢, jak potencjalnie
szkodliwe bakterie oporne na antybiotyki przemieszczajg sie w sSrodowisku szpitalnym, a takze w jaki
sposoéb profil bakteryjny zmienia sie miedzy sezonami. Badanie pozwoli nam réowniez zbudowac mape
szkodliwych bakterii i przewidziec ich przyszte zmiany. Dodatkowo, wyniki dotyczgce
rozprzestrzenienia gendw opornosci w Srodowisku zamierzamy poréwnac z danymi o zuzyciu
antybiotykéw, zaréwno odnotowywanym lokalnie, jak i regionalnie, aby zidentyfikowaé dominujgce
zrédto i przyczyne zjawiska lekoopornosci. Poréwnujac srodowisko szpitalne w Polsce i Chinach,
uzyskamy dodatkowga wiedze na temat wptywu warunkéw panujgcych w danym panstwie / miescie
na rozktad opornosci na antybiotyki. Musimy pamietac, ze bakterie sg wszedzie wokét nas, na nas i
wewnatrz nas. Tylko niewielka czesc¢ to ,,zte”, ale wiele z nich ma duzy wptyw na to, jak sie czujemy.
Zrozumienie otaczajgcego $wiata metagenomicznego -eksposomu cztowieka jest zatem waznym
wyzwaniem na drodze do poprawy zdrowia ludzkiego, dzieki pozyskaniu wiedzy o Zzrddtach i

mechanizmach lekoopornosci bakterii wywotujgcych zakazenia u ludzi.



