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Gatunki przystosowane do zimnych warunkéw srodowiska wystepuja obecnie w Europie
przede wszystkim w wysokich gorach i na pdinocy kontynentu. Wiele z nich miato jednak
duzo szersze zasiegi w czasie chtodniejszych epizodoéw Plejstocenu. Takie populacje
réznych gatunkéw byly analizowane na podstawie zapisu kopalnego, ale dostepny materiat
jest rzadki i analizy takie mozliwe s3 tylko dla kilku gatunkow.

Inng mozliwoscig jest uzycie informacji przechowywanej w genomach zyjacych
organizmow. Badajac czestosc¢ alleli i ich historie ewolucyjne, badacze moga odtworzy¢ jak
spokrewnione s3 ze sobg zyjace populacje, kiedy sie rozdzielity, a nawet jak zmieniata sie
ich wielko$¢ w czasie. Potrzebujemy jednak do tego gatunkow ktére przetrwaty do
dzisiejszych czasdw i organizmow, ktére sag potomkami osobnikdéw ktore zamieszkiwaty
dany obszar w przesztosci. W wielu przypadkach takie populacje, zwane reliktowymi,
istnieja, czesto jako bardzo niewielkie i na skraju wymarcia.

Celem tego projektu jest wykorzystanie reliktow glacjalnych do zrekonstruowania historii
wysokogorskiej flory wystepujacej na potnoc od Alp, w mniejszych, nizszych i o wiele
starszych masywach gérskich. Nieliczne dostepne obecnie dane wskazuja, Ze historia
wystepujacych tam populacji tych gatunkow jest dtuga oraz ze gatunki te wystepowaty w
wiekszych i liczniejszych populacjach w chtodnym okresie ostatniego zlodowacenia. Te
obszary mogty by¢ Zrédtem kolonizacji innych obszaréw goérskich oraz pétnocy przez
gatunki zimnolubne i moga wciaz zachowywac¢ duza cze$¢ dawnej zmiennosSci genetycznej
tych gatunkow. Analizujac rozktad gendéw i alleli w przestrzeni, chcemy poznac role
systemu nizszych masywow gérskich w ksztattowaniu obecnej struktury genetycznej
zimnolubnych gatunkéw.



