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Furry i sie¢ molekularna RAM u Arabidopsis thaliana

W jaki sposdb komorki organizméw jednokomdrkowych takich jak drozdze, lub ztozone organizmy
wielokomdrkowych roslin i zwierzat uzyskujg swoj ksztatt? To pytanie fascynowato naukowcéw od
najstarszych lat. Badania nad morfogenezg znacznie przyspieszyty w erze genetyki molekularnej
dzieki mutantom charakteryzujgcym sie nietypowym ksztattem lub zaburzeniami rozwoju. Badania
mutantéw przetarty szlak ku zrozumieniu zjawisk molekularnych lezgcych u podstaw tych proceséw
zyciowych. Jeden z takich mutantéw muszki owocowe]j Drosophila melanogaster, wczesnego modelu
w genetyce i rozwoju zwierzat, wykazywat nieprawidtowo rozgatezione lub zwielokrotnione struktury
takie jak wtoski i szczecina, i stad zostat nazwany furry. Dzieki pdzniejszym badaniom odkryto, ze gen
Furry koduje nowe, duze biatko o nieznanej funkcji. Z czasem nagromadezity sie donosy o biatkach
podobnych do Furry u innych organizméw, miedzy innymi u jednokomaorkowych drozdzy, innych
modeli takich jak nicie Caenorhabditis elegans, czy ssakéw. We wszystkich badanych organizmach,
utrata funkcji Furry powodowata zréznicowane wady morfologiczne, takie jak na przyktad
nieprawidtowy ksztatt komérek lub nieprawidtowe formowanie sie tkanki nerwowej. Dalsze badania
doprowadzity do ustalenia, ze Furry funkcjonuje jako element wiekszej sieci molekularnej, zwanej
RAM, ztozonej z kilku innych konserwowanych typow biatek, i ze sieci RAM zwykle petnig swe role w
morfogenezie regulujgc w poszczegdlnych komaérkach transport pecherzykowy.

W odréznieniu od dos¢ zaawansowanego stanu wiedzy na temat sieci RAM u wielu typow
organizméw, potencjalne istnienie sieci RAM u roslin dopiero zaczyna by¢ wyjasniane. Cho¢ roslina
modelowa Arabidopsis thaliana zawiera geny kodujgce homologi Furry oraz innych elementéw sieci
RAM, pdki co uzyskano na ich temat jedynie szczagtkowe dane eksperymentalne. Te wstepne
eksperymenty ukazujg, ze komponenty sieci RAM uczestniczg w normalnym wzroscie roslin, petnigc
funkcje w rozwoju regulowanym przez hormon roslinny auksyne i bedgc niezbednymi dla ptodnosci.
W ramach niniejszego projektu zostang w A. thaliana przebadane funkcje molekularne i rozwojowe
biatka Furry i sieci RAM, przez zastosowanie miedzy innymi zaawansowanej inzynierii genetycznej,
przyzyciowej mikroskopii fluorescencyjnej, badan rozwojowych mutantéw, i proteomiki.
Spodziewanym wynikiem projektu jest zrozumienie jak sie¢ molekularna RAM, podobna do tych
znanych u innych organizméw, nabyta funkcje w ksztattowaniu sie ciata rosliny, umozliwiajac jego
normalne funkcjonowanie przypuszczalnie poprzez regulacje szlakéw transportu
wewnatrzkomérkowego w komaérkach roslinnych. Projekt wypetni istotng luke w sferze badan
biologii komadrki i rozwoju roslin i w sposéb wartosciowy przyczyni sie do szerszego obszaru biologii
jakim sg badania nad morfogeneza.



