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Zrozumienie rOwnowagi tasowania genetycznego u roslin

Mejoza to kluczowy proces zachodzacy u roélin i innych organizmoéow, w ktorym komorki
dzielg sie, tworzac komorki rozrodeze, czyli gamety, o polowie zwyklej liczby chromosomow.
Proces ten obejmuje taczenie si¢ chromosomow w pary, a nast¢pnie tworzenie i naprawe
przerw w DNA w chromosomach odziedziczonych od obu rodzicow, co prowadzi do wymiany
fragmentow chromosomow oraz powstawania nowych kombinacji genetycznych, niezbednych
do adaptacji i ewolucji. Jednak u wigkszosci organizmow tylko niewielka cze$¢ tych przerw w
DNA prowadzi do wymiany chromosomow. Na przyklad u ro$liny Arabidopsis thaliana
zaledwie okoto 5% tych przerw skutkuje tasowaniem genetycznym.

Nasze badania maja na celu zrozumienie, dlaczego tylko niewielka cze$¢ przerw w DNA
prowadzi do powstania nowych kombinacji. Odkryli$my, ze zablokowanie jednego z gtownych
szlakow odpowiedzialnych za tworzenie nowych kombinacji oraz usunigcie kluczowego biatka
zaangazowanego w napraw¢ DNA nieoczekiwanie zwigksza czgstotliwo$¢ tasowania
genetycznego niemal pigciokrotnie. Sugeruje to, ze rézne szlaki odpowiedzialne za tworzeie
nowych kombinacji materialu genetycznego konkuruja ze soba, a niektore biatka moga
faktycznie hamowac ten proces w okreslonych warunkach.

W naszym projekcie zastosujemy zaawansowane techniki, aby szczegdtowo zbadac te procesy
genetyczne. Przeanalizujemy, jak réZzne mutacje genetyczne wptywaja na czgstotliwosé i
rozmieszczenie wymian chromosomowych. Dodatkowo zbadamy, czy podobne efekty
wystepuja w przypadku utraty innych kluczowych biatek zaangazowanych w naprawg DNA i
faczenie chromosomoéw w pary. Badajac te procesy na przestrzeni wielu pokolen, zamierzamy
zrozumied, jak zwigkszona czgstotliwo$¢ tasowania genetycznego wplywa na stabilno$¢ i
ewolucje genomow roslin.

Podsumowujac, nasz projekt ma na celu zrozumienie zlozonych mechanizméow
odpowiadajacych za tasowanie genetyczne oraz zbadanie, dlaczego rosliny ograniczajg ten
proces. Badania te mogg dostarczy¢ cennych informacji na temat strategii ewolucyjnych roslin
1 innych organizmow rozmnazajacych si¢ ptciowo.



