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Odkrywanie mechanizmow ekspresji genow wirusa zapalenia watroby typu A

Wirusy to wszechobecne patogeny zdolne do zakazania wszystkich form zycia, od bakterii po ludzi. Mimo to
wirusy sg niezwykle prostymi stworzeniami, z ktorych niektore sktadajg si¢ z niewiele wigcej niz genomu RNA
zapakowanego razem z biatkami wirusowymi. Pomimo tej prostoty wirusy rozwingly wyrafinowane strategie
przejmowania kontroli nad maszynerig gospodarza. Po wnikni¢ciu do odpowiedniej komorki, wirus przejmuje
maszyneri¢ produkcyjna biatka komorki i wykorzystuje ja do budowy nowych bialek wirusowych. Jednocze$nie
blokuje synteze¢ biatek komodrkowych, aby uniemozliwi¢ komoérka gospodarza podjgcie obrony. Badajac, w jaki
spos6b wirusy manipulujg zasobami i maszynerig gospodarza, mozemy zidentyfikowac potencjalne stabe punkty
w cyklu replikacji wirusa. W przysztosci ta wiedza moze przyczynié si¢ do opracowania skuteczniejszych terapii.

Wirus zapalenia watroby typu A (HAV) nalezy do duzej rodziny pikornawirusow, ktore czesto powoduja powazne
choroby u ludzi. HAV jest jedna z gtownych przyczyn ostrego wirusowego zapalenia watroby na catym $wiecie,
jednak wiele aspektow jego biologii wciaz pozostaje nieznanych. W ramach projektu zbadamy, jak HAV reguluje
ekspresje swoich gendéw i jakie ma to znaczenie dla jego replikacji. Zamierzamy zidentyfikowaé czynniki
komorkowe wspierajace produkcje biatek wirusowych oraz mechanizmy ich dziatania. Zbadamy takze, czy blisko
spokrewnione wirusy zwierzece wykorzystuja podobne mechanizmy, co pomoze nam zrozumie¢, ktére z nich
moga stanowi¢ najwicksze zagrozenie dla ludzi. Na koniec przeanalizujemy, jak HAV reguluje wlasne geny,
jednoczes$nie manipulujac genami komorki gospodarza. Te badania moga nie tylko poglebi¢ nasza wiedzg o HAV,
ale takze rzuci¢ nowe $wiatlo na kluczowe mechanizmy regulacji gené6w w komorkach ludzkich.



