
Odkrywanie mechanizmów ekspresji genów wirusa zapalenia wątroby typu A 

Wirusy to wszechobecne patogeny zdolne do zakażania wszystkich form życia, od bakterii po ludzi. Mimo to 
wirusy są niezwykle prostymi stworzeniami, z których niektóre składają się z niewiele więcej niż genomu RNA 
zapakowanego razem z białkami wirusowymi. Pomimo tej prostoty wirusy rozwinęły wyrafinowane strategie 
przejmowania kontroli nad maszynerią gospodarza. Po wniknięciu do odpowiedniej komórki, wirus przejmuje 
maszynerię produkcyjną białka komórki i wykorzystuje ją do budowy nowych białek wirusowych. Jednocześnie 
blokuje syntezę białek komórkowych, aby uniemożliwić komórką gospodarza podjęcie obrony. Badając, w jaki 
sposób wirusy manipulują zasobami i maszynerią gospodarza, możemy zidentyfikować potencjalne słabe punkty 
w cyklu replikacji wirusa. W przyszłości ta wiedza może przyczynić się do opracowania skuteczniejszych terapii. 

Wirus zapalenia wątroby typu A (HAV) należy do dużej rodziny pikornawirusów, które często powodują poważne 
choroby u ludzi. HAV jest jedną z głównych przyczyn ostrego wirusowego zapalenia wątroby na całym świecie, 
jednak wiele aspektów jego biologii wciąż pozostaje nieznanych. W ramach projektu zbadamy, jak HAV reguluje 
ekspresję swoich genów i jakie ma to znaczenie dla jego replikacji. Zamierzamy zidentyfikować czynniki 
komórkowe wspierające produkcję białek wirusowych oraz mechanizmy ich działania. Zbadamy także, czy blisko 
spokrewnione wirusy zwierzęce wykorzystują podobne mechanizmy, co pomoże nam zrozumieć, które z nich 
mogą stanowić największe zagrożenie dla ludzi. Na koniec przeanalizujemy, jak HAV reguluje własne geny, 
jednocześnie manipulując genami komórki gospodarza. Te badania mogą nie tylko pogłębić naszą wiedzę o HAV, 
ale także rzucić nowe światło na kluczowe mechanizmy regulacji genów w komórkach ludzkich. 

 

Nr rejestracyjny: 2024/54/E/NZ6/00119; Kierownik projektu:  dr Stefan  Bresson


