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Pochodzenie, dywersyfikacja i ewolucja muchowek z rodziny Fanniidae (Diptera)

Niesamowita roznorodnos$¢ gatunkowa organizméw zywych od dawna fascynuje nie tylko naukowcow, ale
rowniez osoby doswiadczajace bezposredniego kontaktu z przyroda. Roznorodnos¢ form i obserwowane
bogactwo gatunkowe prowokuja do podejmowania dyskusji oraz badan nad przyczynami zréznicowania
gatunkowego w réznych siedliskach, regionach 1 grupach taksonomicznych. Jednym z lepiej
udokumentowanych i powszechnie obserwowanych wzorcow jest wystepowanie wigkszej liczby gatunkow w
regionach tropikalnych w poréwnaniu do obszaréw potozonych na wyzszych szerokosciach geograficznych.
Szerokosciowy gradient roznorodno$ci gatunkowej tradycyjnie opisuje spadek bogactwa gatunkowego od
rownika do biegunow. Mimo ze ten fascynujacy wzorzec badany jest od dziesigcioleci, satysfakcjonujace
wyjasnienie pozostaje nadal nieuchwytne. Istotnym wyzwaniem dla zrozumienia standardowego
szerokosciowego gradientu roznorodnosci gatunkowej jest mata, ale rosnaca liczby taksonow, ktore odbiegaja
od tego wzorca. Grupy te nie wykazujg zmienno$ci w roéznorodnosci gatunkowej w zwigzku ze zmiang
szerokosci geograficznej lub wykazuja odwrotny wzorzec, z najwigkszym bogactwem gatunkéw w regionach
pozatropikalnych. Istotnym celem nauk biologicznych jest zidentyfikowanie i scharakteryzowanie takich
nietypowych grup organizméw oraz zrozumienie procesOw przyczyniajacych si¢ do powstania ich
odmiennego wzorca réznorodnosci. Badajac takie grupy mozemy zdoby¢ nowa wiedze na temat gradientow
roéznorodnosci, poprzez szukanie wyjasnien dla tych nietypowych przypadkéw przy uzyciu tych samych
fundamentalnych mechanizméw, ktore ostatecznie wptywajg na powstawanie réznorodno$ci gatunkowe;j.

W trakcie realizacji projektu badawczego wykorzystamy muchdéwki z rodziny zgnitowkowatych (Diptera:
Fanniidae) jako grup¢ modelows, w celu zbadania scenariuszy, potencjalnie pozwalajacych na wyjasnienie
szerokosciowego gradientu roznorodnos$ci. Fanniidae wystgpuja we wszystkich regionach biogeograficznych
swiata, jednak najwicksza roznorodno$¢ gatunkowa zaobserwowana zostata w strefach umiarkowanych obu
p6tkul, a zatem rodzina ta wykazuje odwrotny szerokosciowy gradient roznorodnosci. Warunkiem wstepnym
do realizacji naszych badan jest wiarygodna filogeneza grupy modelowej. Poniewaz relacje pokrewienstwa
pomigdzy poszczegdlnymi liniami ewolucyjnymi zgnitowkowatych budza powazne watpliwosci, pierwszym
etapem naszego projektu badawczego bedzie rekonstrukcja filogenezy Fanniidae. W tym celu wykorzystamy
najnowsze metody molekularne, wlaczajac sekwencjonowanie kompletnych genomow, ktore umozliwiaja
odtworzenie z duzg doktadnos$cia relacji pokrewienstwa na réznych poziomach taksonomicznych. Wyniki
naszych badan pozwolg opisa¢ z wigksza doktadnoscig relacje pokrewienstwa w obrebie tej istotnej, zarbwno
z punktu widzenia ekonomicznego, jak i sanitarnego, dla cztowieka rodziny muchéwek. Okreslimy wiek
powstania oraz region geograficznych, w ktorym wyewoluowaty muchowki z tej grupy owadoéw. Nastepnie
zbadamy czy gradient r6znorodnosci gatunkowej Fanniidae moze by¢ wyjasniony mechanizmami zwigzanymi
z akumulacjg gatunkow w czasie, réznym tempem dywersyfikacji gatunkéw w réznych regionach
geograficznych lub czynnikami zwigzanymi z regionalng dostepnoscia zasobow. Zaktadamy rowniez, ze
kombinacja tych mechanizméw moze wplywaé na obserwowang globalnie réznorodno$¢ gatunkowa
Fanniidae. Wreszcie, poprzez zsekwencjonowanie kompletnych genomoéw przedstawicieli Fanniidae
wyrdzniajacych si¢ odmiennymi wymaganiami $rodowiskowymi oraz cechami behawioru, przeprowadzimy
analizy majace na celu zbadanie potencjalnych mechanizmow genetycznych i genomowych lezacych u
podstaw adaptacji Fanniidae do lokalnych srodowisk.

Badania planowane do przeprowadzenia w projekcie naukowym przyczynig si¢ nie tylko do pogtebienia stanu
wiedzy na temat rodziny Fanniidae, co wzbudzi zainteresowanie wsrdd specjalistow entomologow, ale w
glownej mierze pozwola na uzyskanie wynikow, ktore moga wzbudzi¢ zainteresowanie szerszej spotecznosci
akademickiej oraz opinii publicznej. Poszerzymy stan wiedzy na temat mechanizméw wplywajacych na
wzorce réznorodnosci biologicznej i procesow wptywajacych na ewolucje organizmow.



