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Poznanie czynnikow wptywajacych na wewnatrzgatunkowa roéznorodno$¢ genetyczng ma
fundamentalne znaczenie dla ekologii ewolucyjnej, ochrony gatunkow i zarzadzania ich zasobami
genowymi. Wysoka réznorodnos¢ genetyczna w populacji jest istotna dla gatunkow drzewiastych, aby
mogly one reagowac na skutki zmian klimatycznych. Szybko rozwijajaca si¢ dziedzina genomiki
krajobrazowej ma ogromny potencjal, by wyjasni¢, w jaki sposob neutralne i adaptacyjne procesy
ewolucyjne oddziatuja w =zasiggu gatunku, skutkujgc obserwowang zmienno$cig genetyczna,
fenotypowa i zréznicowaniem dostosowania w populacjach. Rozpoznanie tych zaleznosci jest kluczowe
dla przewidywania, w jaki sposOb antropogeniczne zmiany klimatyczne moga wptynaé na r6znorodno$é
genetyczng gatunkow, co ostatecznie okresla ich trwalos¢.

Obserwowane epizody zamierania populacji gatunkow iglastych dobitnie potwierdzaja, ze sa
one bardzo wrazliwe na susze wywotane przez globalne ocieplenie. Ze wzgledu na kluczowa role
ekologiczng w ekosystemach lesnych i znaczng warto$¢ gospodarcza, wigkszos¢ badan nad gatunkami
drzewiastymi w zmieniajagcym si¢ klimacie skupia si¢ na drzewach lesnych. Jednak w niektorych
regionach i siedliskach zaro$la jalowcowe sa dominujacymi sktadnikami drzewiastych zbiorowisk
roslinnych, zwigkszajac roznorodnos$¢ biologiczng i zapewniajac rozmaite ustugi ekosystemowe.
Niestety, w ostatnich dziesigcioleciach znacznie spada liczebno$¢ populacji roznych gatunkow
jatowcow w Europie, w tym jatowca pospolitego, co przypisuje si¢ zmianom Klimatycznym.

W proponowanym projekcie, metody genomiki krajobrazowej zostang wykorzystane do
zbadania, jak zmienne $rodowisko i historia ewolucyjna ksztattujg wzorce zmiennosci i zréznicowania
genetycznego oraz struktur¢ demograficzng naturalnych populacji jatowca pospolitego W jego
naturalnym zasiggu w Europie. W projekcie postawione zostaly nastepujgce pytania badawcze:

e Jakie czynniki determinuja przestrzenny rozklad neutralnej i adaptacyjnej réznorodnosci
genetycznej jalowca pospolitego w Europie?

e Jakie sa przewidywania dotyczace podatnosci jalowca pospolitego na zmiany klimatyczne
w Europie?

e Jaka jest réznorodnos¢ zbiorowiska grzybow endofitycznych u jalowca pospolitego w
Europie?

e Jaka jest struktura demograficzna i przestrzenna populacji jalowca pospolitego?

Badania beda prowadzone w 40-45 naturalnych populacjach jatowca pospolitego
zlokalizowanych w europejskim zasiegu gatunku, siegajacego od Potwyspu Iberyjskiego, Apeninskiego
i Batkanskiego az po Skandynawie. Stosujac metody genomiczne rozpoznany zostanie przestrzenny
rozktad i zmienno$¢ potencjatu adaptacyjnego tego gatunku do zachodzacych zmian srodowiskowych.
Ocenimy skutki zachodzacych zmian klimatycznych dla dlugoterminowego przetrwania jatowca i
oszacujemy prawdopodobne zmiany zasiegu tego gatunku. Wskazemy populacje i regiony, w ktorych
istnieje najwyzsze ryzyko wycofania si¢ gatunku ze zbiorowisk roslinnych. Analizy zbiorowiska
grzybow endofitycznych przeprowadzone w zasiegu geograficznym dostarczg cennych informacji na
temat czynnikow ksztattujacych bogactwo gatunkowe i funkcjonalne tej grupy organizméw oraz jej
ewentualny wptyw na kondycje populacji gospodarza. Poznanie struktury demograficznej naturalnych
populacji jalowca pozwoli okreslic efekt zachodzacych zmian Klimatycznych na procesy
demograficzne.

Proponowany projekt to szczegdtowy wglad w neutralne i adaptacyjne procesy ksztattujgce
zréznicowanie genetyczne jatowca pospolitego. Uzyskane wyniki umozliwig identyfikacje
mechanizméw i czynnikéw zanikania gatunku w obliczu zachodzacych zmian klimatycznych. Biorac
pod uwage spadek liczebnos$ci gatunku, prognozy genomiczne i badania demograficzne dostarcza
istotnych informacji, ktore beda mogly wesprze¢ dziatania zmierzajace do ochrony gatunku.



