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Immunologia ptasich migracji - adaptacje i ograniczenia

Dalekodystansowe migracje ptakdéw to jeden z najbardziej fascynujgcych spektakli natury. Kazdego
roku miliardy ptakdéw przemieszczajg sie na odlegtosc tysiecy kilometrow, aby spedzi¢ okres zimowy w
zupetnie innych regionach swiata od tych, gdzie podjety rozrdd, badz przyszty na swiat. Miliony lat
ewolucji wyksztatcity u migrujacych ptakdéw caty szereg adaptacji usprawniajgcych proces cyklicznych
wedréwek, przede wszystkim zwiekszajac efektywnos$¢ i obnizajgc  koszty energetyczne
dalekodystansowego lotu. Mimo to, migracja nadal stanowi ogromny wysitek dla ptasiego organizmu,
co moze powodowac ograniczenia w funkcjonowaniu innych, niekoniecznie zwigzanych z migracjg
funkcji biologicznych. Celem niniejszego projektu jest zbadanie zaréwno adaptacji, jak i ograniczen
systemu odpornosciowego ptakéw wedrownych.

U podstaw projektu lezy kilka stabo do tej pory zbadanych hipotez. Po pierwsze, wedrowne
ptaki w réznych okresach cyklu rocznego narazone sg na kontakt z zupetnie odmiennymi rodzajami
patogendw i pasozytdw, a sama migracja sprzyja grupowaniu sie ptakéw w wysokich zageszczeniach,
zwiekszajac ryzyko przekazywania czynnikdw chorobotwdérczych miedzy osobnikami. Stad, nalezy sie
spodziewad, ze procesy ewolucyjne (dobdr naturalny) bedg faworyzowaty powstanie skutecznych
mechanizmdéw immunologicznych nacelowanych na wykrycie i neutralizacje réznorodnych patogendéw
u gatunkdéw ptakéw migrujacych na dalekie odlegtosci. Z drugiej strony, koszt energetyczny same;j
wedréwki moze sprawiaé, ze utrzymanie wysokiej aktywnosci uktadu odpornosciowego w tym
newralgicznym okresie bedzie niemozliwe. W koricu, nie wiadomo czy podobnych zaleznosci mozemy
sie spodziewaé zaréwno na poziomie ewolucyjnym (réznice miedzy gatunkami), czy takze
ekologicznym (réznice miedzy osobnikami w obrebie tego samego gatunku).

Badania bedg skupiaty sie na grupie ptakow siewkowatych, ktére wykazujg wyjgtkowo wysoka
zmiennos¢ zachowan migracyjnych. W ramach projektu planowane jest schwytanie w trakcie jesiennej
wedréwki ok. 400 ptakdéw z ponad 20 gatunkdw i pobranie od nich materiatu biologicznego do analiz.
Dodatkowo, osobniki jednego wybranego gatunku wyposazone zostang w nadajniki satelitarne
umozliwiajgce doktadne sledzenie tras migracji i ustalenie indywidualnej (miedzyosobniczej)
zmiennosci cech zwigzanych z migracjg. Aby efektywnie przetestowaé postawione hipotezy u
wszystkich osobnikdéw zbadane zostanie zréznicowanie podstawowych gendéw odpowiedzialnych za
rozpoznawanie czynnikéw chorobotwodrczych (gtdwny uktad zgodnosci tkankowej, receptory toll i NOD
podobne), przeprowadzone zostang analizy aktywnosci podstawowych komponentéw wrodzonego
uktadu odpornosciowego (uktad dopetniacza, naturalne przeciwciata), a takze wykonane zostang
oznaczenia sktadu gatunkowego podstawowych grup patogendw i pasozytéw, w tym bakterii i
pasozytéw uktadu pokarmowego, pasozytow krwi, oraz pasozytdw zewnetrznych. Analiza danych
zostanie przeprowadzona na dwdch podstawowych ptaszczyznach zmiennosci (miedzy i wewnatrz-
gatunkowym).

W efekcie, niniejszy projekt ma szanse dostarczy¢ odpowiedzi na nierozstrzygniete pytania z
zakresu ewolucji i ekologii migracji ptakow, wypetniajac istniejgce luki w naszej wiedzy na temat
adaptacji i ograniczen zwigzanych z tym wyjgtkowym biologicznym procesem. Pionierski charakter
projektu, tgczacy szeroko zakrojone pobieranie materiatu biologicznego, zaawansowane podejscia
metodologiczne, ztozony uktad eksperymentalny i wielogatunkowe ramy analityczne, moze przyniesc¢
nowe i wazne wyniki dla naszego zrozumienia skomplikowanych wzajemnych powigzan miedzy
migracjg i odpornosciag na choroby. Dodatkowo, wiedza uzyskana w ramach projektu moze rzuci¢ nowe
Swiatto na potencjat epidemiologiczny migrujgcych ptakow (siewkowcdw), réwniez w kontekscie
transmisji choréb odzwierzecych cztowieka.



