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Badanie wptywu cech genomowych na sygnatury mutacyjne

w nowotworach

Streszczenie popularnonaukowe

Nowotwory wystepujg gtéwnie wtedy, gdy zachodzg zmiany w naszym DNA, ktore stanowi
instrukcje obstugi dla naszych komorek. W naszych ciatach, komorki moga zbuntowac sie z
powodu réznych czynnikéw, takich jak spontaniczne btedy w czasie normalnego cyklu zycia,
narazenie na szkodliwe substancje lub zaktdcenia w ich systemie dziatania i naprawy. Komorki
te gromadzg zmiany w swoim kodzie genetycznym, tworzgc to, co nazywamy mutacjami. Kazdy
rodzaj czynnika, ktéry wprowadza te zmiany, np. palenie tytoniu lub ekspozycja na stornce,
pozostawia unikalny slad, jak odcisk palca, znany jako sygnatura mutacyjna. W tym projekcie
chcemy zrozumie¢, w jaki sposéb te sygnatury mutacyjne roznig sie w roznych fragmentach
DNA w réznych typach nowotwordéw. Naszym celem jest odkrycie, w jaki sposob rézne cechy
naszego genomu wplywajg na te sygnatury mutacyjne, badajgc unikalne odciski palcéw
pozostawione przez nie w réznych czesciach naszego genomu.

Oto nasz plan dziatania:

1. Mapowanie krajobrazu genomowego: Naszym celem jest stworzenie mapy, ktéra podkresli
obszary w naszym DNA, w ktérych prawdopodobienstwo wystgpienia mutacji jest wieksze lub
mniejsze. Chcemy zidentyfikowa¢ czynniki nowotworowe zwigzane z roznicami w tych
obszarach.

2. Dostrzeganie wzorcéw: Badajgc wzorce mutacji, mamy nadzieje ujawni¢ kluczowe
informacje na temat tego, w jaki sposdb nasze DNA i procesy mutagenne wspotdziatajg,
ksztattujgc genom komorek nowotworowych.

3. Tworzenie narzedzi przyjaznych dla uzytkownika: Chcemy, aby nasze narzedzia byly
tatwe w uzyciu dla naukowcdw, tak aby mogli oni bada¢ nowotwory ktérymi sie zajmujg w swojej
pracy naukowe;.

4. Odblokowanie spersonalizowanych informacji: Zrozumienie tych sekretéw genetycznych
moze pomoc nam dostosowac leczenie specjalnie dla kazdej osoby.

Co mamy nadzieje osiggna¢? Badajac, w jaki sposéb te sygnatury mutacji sg powigzane z
réznymi cechami naszego genomu, chcemy lepiej zrozumieé, w jaki sposéb rozwija sie rak.
Wiedza ta moze prowadzi¢é do lepszych sposobéw wczesnego wykrywania raka,
dostosowywania leczenia do kazdej osoby i zrozumienia, jak w ogole zapobiega¢ nowotworom.
Krétko méwigc, chcemy zrozumie¢ genetyczny jezyk raka, majagc nadzieje, ze poprowadzi nas
on w kierunku bardziej skutecznych metod leczenia i zapobiegania tej ztozonej chorobie.



