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Genetyczne podstawy adaptacji zwierzat do siedlisk ludzkich w przestrzeniach mieszkalnych;
Spostrzezenia na podstawie genomow karaluchéw

Zycie na Ziemi nieprzerwanie podlega ewolucji. Poprzez zasade przetrwania najsilniejszych,
zwierzgta moga ewoluowac adaptacje i przetrwa¢ w zmienijagcym si¢ srodowisku. Sposob, w jaki
organizmy si¢ przystosowujg oraz genetyczne podstawy tych adaptacji, lezg u podstaw dziedziny
biologii ewolucyjnej, ktora stara si¢ zrozumie¢, w jaki sposob zycie na Ziemi ewoluowato, generujac
ogromne zrdéznicowanie obserwowanych form zycia.

Wazrastajacym naciskom na dzikie siedliska 1 zmianom klimatu towarzyszy wymieranie wielu
gatunkdw w niespotykanym dotad tempie, podczas gdy inne moga by¢ w stanie ewoluowac i
przystosowywac si¢. Jedng ze strategii, jakg zwierz¢ta moga przyjaé, aby chroni¢ si¢ przed
drastycznymi zmianami klimatycznymi i katastrofami, jest adaptacja do bardziej stabilnych
srodowisk, takich jak przenoszenie si¢ do ludzkich siedlisk wewnatrz budynkéw. Karaluchy sa
jednymi z najbardziej skutecznych zwierzat w adaptacji do takich siedlisk. Niektére gatunki
karaluchow, takie jak karaczan prusak (Blattella germanica), sg catkowicie zalezne od siedlisk
ludzkich 1 nigdy nie wystepuja w Srodowisku naturalnym. Niemniej jednak, genetyczne podstawy
adaptacji do siedlisk ludzkich nie sg dobrze poznane.

W ramach tego projektu nasz zespot ekspertéw prowadzacy badania o charakterze interdyscyplinarnym bedzie
analizowal genetyczne podstawy przystosowania si¢ karaluchow do siedlisk ludzkich wewnatrz budynkow,
wykorzystujgc podejscie wieloskalowe. Projekt ten bedzie obejmowat generowanie i porownywanie genomow
referencyjnych dla gatunkow karaluchow zyjacych w siedliskach ludzkich i gatunkow karaluchow zyjacych
na wolno$ci. Obejmie on rowniez sekwencjonowanie i badanie genomoéw obecnych populacji karaczanow
prusakow z r6znych miast na catym $wiecie, a takze okazow zebranych do 100 lat temu i przechowywanych
w muzeach, co razem pomoze nam zrozumie¢ ich histori¢ ewolucyjna. Ponadto projekt obejmuje badanie
wplywu genow kandydujacych w laboratorium oraz generowanie danych transkryptomicznych, aby zbadac,
w jaki sposob roznice w genomach odzwierciedlane sa w ekspresji genow.

Projekt ma potencjal przyczynienia si¢ do istotnych wktadéow w nasze zrozumienie adaptacji i ewolucji, ktore
stanowig fundamentalne filary badan biologicznych. Poprzez identyfikacje zmian genetycznych, ktore
umozliwity karaluchom dostosowanie si¢ do siedlisk ludzkich, projekt dostarczy wgladu w ogolny proces
adaptacji 1 pomoze nam przewidzie¢, ktore inne gatunki zwierzat prawdopodobnie dostosuja si¢ do siedlisk
ludzkich w przysztosci.

Projekt jest ambitny i bedzie wymagal znacznego nakladu czasu i zasobow. Niemniej jednak
potencjalne korzysci sg rowniez znaczace. Projekt ma charakter interdyscyplinarny, taczac w sobie
wiedz¢ z zakresu genetyki, genomiki i biologii ewolucyjnej. Jest to niezbedne do podjecia si¢
ztozonych pytan dotyczacych ewolucji 1 adaptacji. Wyniki tych badan moga réwniez wptyna¢ na
opracowanie strategii radzenia sobie z inwazjami karaluchow.

Podsumowujac, poprzez ten migdzynarodowy i interdyscyplinarny projekt, dazymy do poczynienia
kroku naprzoéd w zrozumieniu tego, w jaki sposob zwierzeta si¢ przystosowuja, a konkretnie jak mogag
przystosowac si¢ do zycia w naszych domach wbrew naszej woli.



