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W projekcie zajmiemy si¢ opisaniem, jaka role odgrywaja biatka BDH1 i BDH2 w regulacji
struktury chromatyny u roslin. Biatka BDH sg cze¢s$cig roslinnych kompleksow SWI/SNF, ktore
zmieniajg sposob, w jaki upakowany jest DNA w jadrze komérkowym. Kompleksy SWI/SNF
sg obecne w réznych organizmach eukariotycznych — od drozdzy, przez ssaki i ro§liny. Sg one
zaangazowane w regulacje¢ kluczowych dla rozwoju proceséw jak réwniez za reagowanie na
czynniki srodowiskowe. Mutacje w ludzkich biatkach BCL7, ktore wykazuja podobienstwo do
biatek BDH, wystepuja w réznego rodzaju nowotworach.

U roslin kompleksy SWI/SNF biorg udziat w regulacji aktywnos$ci genow odpowiedzialnych
miedzy innymi za prawidlowe wyksztatcanie lisci, korzeni, kwiatow, a takze odpowiedzi na
rézne czynniki §rodowiskowe. Biatka BDH reguluja procesy niezbgdne do prawidlowego
wzrostu roslin 1 ich kwitnienia. Jednak nadal nie wiemy, jaka jest ich rola w obrgbie kompleksu.
Na podstawie dotychczasowych badan wiadomo, ze podjednostki kompleksow SWI/SNF moga
by¢ odpowiedzialne za prawidtowe sktadania kompleksow i1 utrzymywanie ich stabilnos$ci, za
podtrzymywanie ich aktywnoS$ci, naprowadzania kompleksow do odpowiednich miejsc w
genomie a takze za bezposrednie oddzialywanie z DNA 1 biatkami wchodzacymi w sktad
chromatyny. Celem tego projektu jest ustalenie, za ktérg z tych funkcji odpowiadaja biatka
BDH. Projekt bgdzie realizowany z wykorzystaniem rosliny modelowej Arabidopsis thaliana
(rzodkiewnik pospolity), ktora pozwala na wykorzystanie wielu metod genetyki i biologii
molekularnej. Badania prowadzone w tym projekcie pozwolg nam na zdobycie nowej wiedzy
o tym jak regulowane sg procesy niezbedne do rozwoju roslin i ich przetrwania w $rodowisku.
W zwiazku z tym, ze kompleksy SWI/SNF sa obecne u wszystkich eukariontow, informacje
uzyskane w tym projekcie moga mie¢ uniwersalne znaczenie i okazac si¢ przydatne réwniez w
badaniach z uzyciem innych organizméw, w tym ludzi.



