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RICHFUN - wzbogacanie i dekodowanie grzybowych klastréw biosyntetycznych w niskoobfitych
mykobiomach zwigzanych z roslinami
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Rosliny dzielag przestrzen z wieloma innymi organizmami, z ktorych wiele jest niewidocznych
(mikroorganizmy). W szczego6lnosci grzyby moga wystepowaé w znacznie mniejszych ilosciach niz
wszechobecne bakterie, ale ich wplyw na $rodowisko moze by¢ nadal kluczowy. Czesto obojetne
iniedostrzegalne, czasem korzystne, czasem szkodliwe — mikroskopijne grzyby wytwarzaja wiele
substancji, aby przetrwac.

Nasz projekt skupia si¢ na poszukiwaniu w $rodowisku §ladow tego, co pozwala grzybom wytwarzac
roznorodne substancje. Poprzez metody biologii molekularnej - wzbogacanie oparte na hybrydyzacji i
sekwencjonowanie nowej generacji DNA pobranego ze srodowiska (eDNA) - chcemy szczegdlowo zbadac
obecno$¢ 1 czgstos¢ wystepowania odpowiedzialnych za biosynteze cze$ci materialu genetycznego
mykobiomu (czyli wszystkich grzybow obecnych w danym $rodowisku).

Poniewaz produkowane substancje sg powigzane z historig przodkéw (filogeneza) tych sekwencji (klastrow
genow biosyntezy, BGC), poréownujac nowe sekwencje z cze$ciami juz znanych grzybowych BGC,
bedziemy w stanie przewidzie¢, co moze powstaé (potencjal biosyntetyczny). Najprawdopodobniej
bedziemy rowniez w stanie zmierzy¢, w jakich proporcjach wystepuja rozne szczepy grzybow-producentow
(wzgledna liczebnos¢/obfitos¢ w srodowisku).

* figura stworzona przy pomocy BioRender



