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Naukowcy na calym $wiecie prowadza badania majace na celu poprawe monitorowania i leczenia chorych
na nowotwory. Migsaki tkanek migkkich nalezg do grupy bardzo rzadkich i zréznicowanych nowotworow.
Jest to choroba wymagajaca spersonalizowanego podejscia, szczegolnie w przypadkach duzych guzow o
wysokim stopniu ztosliwosci. Leczenie czgsto polega na wielodyscyplinarnym podejsciu obejmujacym
chemioterapi¢, radioterapi¢ oraz operacj¢. Istnieje zatem potrzeba szczegdélowego poznania genomow
roznych typow migsakow, w celu zrozumienia ich genezy oraz wlaczenia spersonalizowanego
postepowania terapeutycznego, ktore umozliwi skuteczniejsze leczenie chorych.

Do stosunkowo nowych badan molekularnych umozliwiajacych doktadniejsze poznanie reakcji nowotworu
na leczenie oraz ocen¢ ryzyka wznowy lub progresji w czasie obserwacji pacjenta po leczeniu, nalezy
ptynna biopsja. Ptynna biopsja jest badaniem polegajacym na analizie wolno-kragzacego DNA (ctDNA)
nowotworowego wyizolowanego z krwi obwodowej pacjenta. Zmiany ilosci ctDNA obserwowane w czasie
umozliwiajg podjecie wlasciwych decyzji terapeutycznych i diagnostycznych.

Gloéwne cele projektu koncentrujg si¢ wokot monitorowania zmian genetycznych, transkryptomicznych
i epigenetycznych specyficznych dla migsakow. W proponowanym podejsciu wykorzystamy ptynna biopsje
w celu monitorowania:

(1) odpowiedzi na leczenie przedoperacyjne w postaci radio-chemioterapii,

(2) nawrotéw guza lub pojawienia si¢ przerzutow klinicznie i/lub w badaniach obrazowych w okresie
dwuletniej obserwacji.

W badaniu sprofilowany zostanie tez genom migsakoéw, co umozliwi wytypowanie biomarkery, ktore
poshuzg przewidywaniu i monitorowaniu odpowiedzi pacjenta na terapi¢, wykrywaniu wczesnych
nawrotow i poglebianiu naszej wiedzy na temat rozwoju mig¢saka.

Analizujac ctDNA w trakcie i po zakonczeniu leczenia, dostarczymy informacji odnosnie skutecznosci
chemioterapii i radioterapii w czasie rzeczywistym. Takie podej$cie moze zrewolucjonizowaé sposob oceny
odpowiedzi na leczenie i potencjalnie prowadzi¢ do lepszych wynikow dla pacjentow z rozpoznaniem
migsaka. Kolejnym gtownym celem badania jest wczesne wykrywanie nawrotow choroby. Analiza ctDNA
zapewni $ledzenie biomarkerow nawrotu, zanim pojawig si¢ widoczne zmiany w badaniu obrazowym.
Monitorujgc poziomy ctDNA podczas obserwacji, ustalimy korelacj¢ pomiedzy profilem ctDNA
a ryzykiem nawrotu lub rozprzestrzenienia si¢ choroby.

Ostatecznym celem projektu jest zapewnienie klinicystom cennych narzgdzi do podejmowania
spersonalizowanych decyzji dotyczacych leczenia pacjentdow z rozpoznaniem mig¢saka. Analizujac
zmienno$ci/nieprawidlowos$ci  genetyczne, transkryptomiczne i epigenetyczne, monitorujac ctDNA
i korelujac poziomy ctDNA z obrazem klinicznym, proponowane wyniki przyczynig si¢ do wczesnego
wykrywania i ukierunkowanego leczenia pacjentdw z rozpoznaniem mig¢saka, a co z tym zwigzane znacznie
poprawia wyniki leczenia pacjentow.

Proponujemy pionierskie podejscie, bardzo obiecujace dla przysztosci leczenia pacjentdw z migsakami,
oferujac nowy wglad w charakterystyke molekularng choroby i zapewniajac klinicystom potezne narzedzia
do dostosowywania terapii w oparciu o indywidualne potrzeby pacjentow.



