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Migkka zgnilizna roslin uprawnych charakteryzuje si¢ takimi objawami jak wigdniecie 1
zotknigcie liSci oraz mokra zgnilizna lodygi, przez co powoduje olbrzymie straty gospodarcze
podczas zbioru urodzaju oraz przechowywania zywnos$ci. Schorzenie to u kapusty, ziemniaka,
sataty, czy banana wywoluja mikroskopowe pateczki gatunku Pectobacterium carotovorum.
Chociaz mikroorganizmy te byly wliczone do spisu dziesigcu najwazniejszych szkodnikow
bakteryjnych ro$lin, podstawowych informacji na temat odpowiedzi roslin na zakazenie danym
patogenem jest wcigz niewiele. Dlatego, w niniejszym projekcie postanowiliSmy zbadac
genetyczne aspekty procesu odpowiedzi rosliny modelowej rzodkiewnika pospolitego
(Arabidopsis thaliana) na zakazenie Pectobacterium.

Poniewaz rosliny sg organizmami osiadtymi, mechanizmy przystosowawcze majg zapisane
w DNA, co czyni genetyke roslin fascynujacg dziedzing badan biologicznych. Rzodkiewnik jest
znany ze swojego szerokiego zakresu wystepowania na §wiecie, wobec czego roslina doskonale
przystosowuje si¢ do roznych warunkow $§rodowiskowych, w tym ochrony przed bodzcami
chorobotworczymi, w szczegolnosci bakteriami, grzybami czy wirusami. Krotki jak dla rosliny
cykl zyciowy (okolo 6 tygodni), niewielkie wymagania hodowlane, poznana sekwencja
genomowa oraz obecnos¢ licznych baz danych i1 narzedzi do pracy sprawiaja, ze Arabidopsis jest
idealnym modelem do badania odpowiedzi rosliny na zakazenie patogenem. Jednocze$nie,
mozemy zaobserwowac roznorodnos$¢ tych odpowiedzi roslin pochodzacych z réznych grup
endemicznych (ekotypoéw). Wiasnie t¢ ceche zmiennosci genetycznej rzodkiewnika wewnatrz
jednego gatunku chcemy wykorzysta¢, aby wykry¢ kluczowe czynniki warunkujace odpornosé
lub wrazliwo$¢ ro$lin.

Kontakt komorki roslinnej z patogenem sktada si¢ z rozpoznania czasteczki patogena,
aktywacji stanu zagrozenia oraz uruchomienia mechanizmow ochronnych. Przeprowadzilismy
wstepny eksperyment: zakaziliSmy ekotypy rzodkiewnika Pectobacterium 1 nastepnie
obserwowali$my, jak ros§liny odpowiadaly na infekcj¢. DostrzegliSmy, ze niektore ekotypy nie
wykazaty objawow chorobowych, podczas gdy inne zaczely rozwija¢ zgnilizng w miejscu
zakazenia. Na potrzeby tego projektu przygotowaliSmy sekwencje genomowe wybranych
ekotypdw, zarowno odpornych, jak i tych wrazliwych. Planujemy poréwnac¢ sekwencje gendw,
kodujacych biatka zaangazowane w rozpoznanie patogena 1 zidentyfikowac¢ allele, ktore
przyczynity si¢ do powstawania tych rdznic. Nastgpnie, zamierzamy zsekwencjonowa¢ RNA
badanych ro$lin, zeby oceni¢ wktad kazdego wariantu w ksztattowanie cech fenotypowych.
Spodziewamy si¢, ze w wyniku realizacji projektu odkryjemy genetyczne mechanizmy, za pomoca
ktorych roslina radzi sobie z chorobg, a w konsekwencji te odkrycia przyczynia si¢ do opracowania
nowych strategii co do zwigkszenia odpornosci roslin uprawnych.



