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Zapalenie pluc nabyte w srodowisku zamieszkania jest wiodaca przyczyna hospitalizacji 1 wysokiej
Smiertelno$ci ludzi na catym $wiecie. Poza Streptococcus pneumoniae, ktory jest najczestsza
przyczyna zapalenia ptluc, wewnatrzkomorkowe patogeny z rodzaju Legionella sa rowniez
znaczacym czynnikiem etiologicznym pneumonii. Paleczki Legionella wystepuja w wielu
naturalnych $rodowiskach, takich jak rzeki, jeziora i gleby, gdzie namnazaja si¢ w komorkach
wolnozyjacych pierwotniakoéw z rodzaju Acanthamoeba, Vermamoeba, Tetrahymena. Pierwotniaki
stanowig nie tylko zrodto niezbednych sktadnikow odzywczych dla Legionella ale chronig bakterie
przed niesprzyjajacymi warunkami srodowiska oraz wplywaja na zwiekszenie ich opornosci na
antybiotyki, stres osmotyczny i termiczny. Bakterie po przedostaniu si¢ ze srodowiska naturalnego
kolonizuja urzadzenia i systemy dystrybucji wody, ktore moga by¢ zréodlem niebezpiecznego dla
zdrowia 1 zycia ludzi skazonego, wodno-powietrznego aerozolu. Nabyta w toku ewolucji
z pierwotniakami zdolno$¢ bakterii Legionella do infekcji makrofagdéw cztowieka i przetamania ich
mechanizmow bojczych prowadzi do rozwoju ostrego zapalenia ptuc zwanego chorobg legionistow.
W ciggu ostatniej dekady liczba zachorowan na chorobg legionistow znacznie wzrosta wsrod
mieszkancoOw Unii Europejskiej 1 Stanow Zjednoczonych, co wskazuje, ze choroba ta moze stac si¢
powaznym problemem zdrowotnym, szczego6lnie w kontekscie starzejacego si¢ spoteczenstwa, zmian
klimatycznych 1 wzrastajacej presji na zasoby wodne. Wszystkie sposrod 70 znanych gatunkow
Legionella sa uwazane za potencjalnie patogenne dla ludzi, ale dwa gatunki L. pneumophila
1 L. longbeachae sa odpowiedzialne za wigkszo$¢ potwierdzonych przypadkow choroby legionistow.
Pomimo ze ostatnie badania wykazaty, ze L. longbeachae jest bardziej zjadliwa niz L. pneumophila
w mysim modelu choroby legionistow, wciaz niewiele wiadomo na temat biologii i procesu infekcji
tego gatunku. Projekt zaktada, ze wysoka wirulencja szczepow L. longbeachae jest uwarunkowana
obecnoscig specyficznych determinant okrywy komorkowej bakterii (lipopolisacharydu, lipidow,
biatek), ktore decyduja o ich zwigkszonej zdolnosci do oddzialywania z komodrkami gospodarza.
Bakterie przypuszczalnie modyfikuja sktad uwalnianych z ich powierzchni pecherzykow, promujac
czasteczki o wysokim potencjale patogennym. Projekt zaktada rowniez ze, bakterie po kontakcie
z komoérkami pierwotniakow 1 makrofagdow zmieniaja swoj profil ekspresji gendw, promujac te
odpowiedzialne za zwickszony potencjat chorobotworczy, w szczegélnosci geny syntezy struktur
powierzchniowych. Poréwnawcza analiza na poziomie transkryptomu bakterii uwolnionych
z komorek pierwotniakéw 1 makrofagdw pozwoli zidentyfikowac te geny, ktére specyficznie adoptuja
si¢ do komorek czlowieka. Identyfikacja kluczowych markeréw wirulencji L. longbeachae pozwoli
na poznanie zlozonych interakcji migdzy gospodarzem a patogenem, co potencjalnie moze utatwic
rozwdj narzgdzi diagnostycznych i terapeutycznych choroby legionistow.



