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U konia domowego wyr6znia si¢ siedem podstawowych uktadéw grupowych krwi (A, C, D, K,
P, Q i U). Ze wzgledu na wysoki stopnien polimorfizmu (obecno$¢ 34 antygendéw erytrocytarnych
warunkowanych przez niemal 60 alleli) wiedza o dziedziczeniu grup krwi byta przez dziesigciolecia
wykorzystywana w hodowli koni, do weryfikacji ich pochodzenia. Obecnie, kiedy rolg t¢ pelnig markery
DNA, zmienno$¢ antygendéw erytrocytarnych analizowana jest gldéwnie na potrzeby oceny
prawdopodobienstwa wystapienia konfliktu serologicznego (i bedacej jego efektem zottaczki
hemolitycznej zrebiat) oraz celem doboru odpowiedniego dawcy do transfuzji krwi. Pomimo tego, ze
uktady grupowe krwi koni znane sa juz od dziesigcioleci, wiedza na temat ich genetycznego podtoza
jest bardzo uboga. Znane sa jedynie przyblizone lokalizacje chromosomowe genéw warunkujacych 4
uktady grupowe (A, K, Q i U). Niestety ze wzgledu na brak wiedzy o molekularnym podtozu zmiennosci
grup krwi koni, ich analizy opieraja si¢ wyltacznie o pracochtonne i czasochtonne techniki serologiczne,
do wykonania ktorych wymagane jest pobranie od zwierzgcia §wiezej krwi oraz posiadanie surowic
testowych zawierajacych specyficzne przeciwciala.

Celem niniejszego projektu naukowego jest scharakteryzowanie podloza genetycznego
zréznicowania antygendw erytrocytarnych krwi koni, ze szczegdlnym uwzglednieniem antygenow
najbardziej immunogennych (bedacych glowna przyczyna konfliktu serologicznego oraz
warunkujacych mozliwo$¢ dokonania transfuzji krwi). Cel ten zostanie osiagnigty dzigki poréwnaniu
sekwencji RNA wyizolowanego z krwi koni o zdefiniowanych serologicznie, zréznicowanych grupach
krwi. Poréwnanie to pozwoli na wskazanie genow i ich wariantéw polimorficznych odpowiadajacych
za obserwowane zrdznicowanie antygendw erytrocytarnych. Potencjalny wplyw najbardziej
obiecujacych polimorfizméw, wskazanych na podstawie analizy bioinformatycznej sekwencji RNA
bedzie nastgpnie walidowany na genomowym DNA pochodzacym od szerokiej stawki koni
reprezentujacych rézne rasy, o ustalonych wczesniej grupach krwi (zasoby Laboratorium Badan
Markerow Genetycznych u Koni Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu). Zgromadzone dane na
temat antygendéw erytrocytarnych ponad 36 tysigcy koni oraz kolekcja zamrozonego materiatu
biologicznego (krwi lub DNA) pochodzacego od tych zwierzat, pozwola na weryfikacj¢ zwiazku
wskazanych polimorfizméw z konkretnymi antygenami.

Wyniki uzyskane w trakcie realizacji niniejszego projektu badawczego przyczynia si¢ do
poszerzenia wiedzy na temat podioza molekularnego zmienno$ci grup krwi koni. Zdefiniowanie
konkretnych genow i ich wariantow warunkujacych polimorfizm antygenow erytrocytarnych koni moze
w przyszto$ci poskutkowaé opracowaniem testow molekularnych, pozwalajacych na oznaczanie grup
krwi bezposrednio na bazie sekwencji DNA, bez konieczno$ci prowadzenia analiz serologicznych.



