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Rosliny tworzg ztozong spotecznos¢ wraz z mikroorganizmami bytujgcymi zaréwno na powierzchni jak
i wewnatrz ich tkanek. Jedng z najliczniejszych i1 najbardziej réznorodnych grup mikroorganizméw
zwigzanych z korzeniami lub nadziemnymi czg$ciami roslin stanowig grzyby. Interakcje migdzy
ro$linami i zwigzanymi z nimi grzybami sg zlozone, a efekty tych oddziatywan zréznicowane. Grzyby
zyjace w S$cistym zwigzku z ro$linami definiowane sa ogodlnie jako pozyteczne, neutralne lub
patogeniczne.

Rosliny, ze wzgledu na ich stala ekspozycje na pozyteczne jak i patogeniczne mikroorganizmy
opracowaty zaawansowane mechanizmy regulacji ekspresji genow, ktore kontrolujg ich odpowiedz na
dziatanie mikroorganizmow. Istotnymi sktadnikami tej ztozonej sieci szlakow regulacji ekspresji genow
okazaly si¢ by¢ tzw. niekodujace, mate RNA (sRNA), w tym micro RNA (miRNA) i maly interferujacy
RNA (siRNA). Dotychczasowe badania na temat roli czasteczek miRNA w oddziatywaniach roslin - w
tym pszenicy z grzybami koncentrowaty si¢ glownie na grzybach patogenicznych. Wykazano, ze
czasteczki miRNA zaangazowane sg w indukcje reakcji obronnych i odpornosciowych u roslin w
wyniku infekcji wywolanej przez grzyby patogeniczne. Natomiast wiedza na temat udziatu i funkcji
siRNA w tych interakcjach jest znikoma. Podobnie brak jest dostatecznej wiedzy na temat roli miRNA
i SIRNA w oddziatywaniach pomigdzy roslinami pszenicy a grzybami symbiotycznymi.

Dlatego tez celem proponowanego projektu badawczego jest poglebienie wiedzy na temat udziatu tych
czasteczek RNA w komunikacji pomigdzy pszenica a grzybami patogenicznymi z rodzaju Fusarium i
pozytecznymi grzybami z rodzaju Trichoderma. Badania beda prowadzone z wykorzystaniem dwoch
linii pszenicy zwyczajnej, zroznicowanych pod wzgledem odpornosci na choroby fuzaryjne i w
ztozonych uktadach interakcji: roslina — patogen, roslina — symbiont, roslina — symbiont — patogen. W
celu zbadania wplywu genotypu gospodarza (pszenicy), poszczegdlnych jej organow, gatunku grzyba
oraz czasu trwania interakcji na sktad i rozmieszczenie czasteczek miRNA w roslinach pszenicy oraz
zweryfikowania udzialu wyselekcjonowanych juz czasteczek miRNA i gendéw, w ktérych regulacje te
mMiRNA potencjalniec moga by¢ zaangazowane, a takze w celu okreslenia roli siRNA w komunikacji
pomigdzy pszenicg a grzybami, wykorzystane zostang wysokoprzepustowe metody sekwencjonowania
nowej generacji, wysoce czule metody detekcji i kwantyfikacji kwasow nukleinowych oraz
odpowiednie do potrzeb narzgdzia i programy bioinformatyczne i Statystyczne.

Badania zaproponowane w niniejszym projekcie moga pozwoli¢ na lepsze zrozumienie molekularnych
podstaw oddziatywan pszenicy z grzybami oraz mechanizméw, ktore determinuja charakter tych
oddziatywan. Ponadto wiedza na temat udziatu matych RNA w wielokierunkowej komunikacji pszenicy
zardwno z grzybami symbiotycznymi jak i patogenicznymi moze otworzy¢ nowa perspektywe dla
opracowywania nowych, innowacyjnych strategii ochrony pszenicy przed chorobami grzybowymi.



