
POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU 

 

Wiedza na temat mechanizmów molekularnych wpływających na procesy adaptacyjne roślin do ciągle 

zmieniającego się środowiska jest niepełna. Szczególnym przykładem są procesy wyróżniające się 

samoorganizacją, do których zalicza się tworzenie tkanki waskularnej i jej regeneracja w zranionych pędach 

roślin. Ważną rolę odgrywają tutaj zarówno hormony roślinne – auksyny, jak i komunikacja 

międzykomórkowa i odpowiedź poszczególnych komórek na auksynę. Do tej pory wiadomo, że polarna 

lokalizacja transporterów auksyny PIN podlega przebudowie w indywidualnych komórkach i prowadzi do 

tworzenia się kanałów transportujących auksynę.  

 

W jaki sposób indywidualne komórki dostrzegają znajdujące się często w dużych odległościach źródła 

auksyny i z pomocą jakich mechanizmów białko PIN przemieszcza się na odpowiednia stronę komórki? Czy 

wynika to z przepływu auksyny przez komórkę, który polaryzuje PIN czy też komórka kieruje PIN w stronę 

swoich sąsiadów o niskim poziomie auksyny? Te pytania wciąż pozostają otwarte. 

 

Badania pokazały, że niektóre białka mogą stać się receptorami auksyny i brać udział w skomplikowanej 

maszynerii molekularnej transportu auksyny i procesów sygnalizacji wewnątrzkomórkowej. 

Do tej pory zidentyfikowano kompleks białek CAMEL-CANAR, który okazał się częścią szlaku 

sygnałowego auksyny.  

 

Istotą niniejszego projektu są badania, które być może pozwolą na rozwiązanie kilku kluczowych aspektów 

dotyczących regulacji transportu auksyny w procesach rozwojowych roślin i uzyskanie odpowiedzi na 

następujące pytania naukowe: 1/. czy białko sekrecyjne CAMEL Ligand1 (CAL1) jest ligandem kompleksu 

CAMEL/CANAR; 2/ czy istnieje współdziałanie auksyny i białka CAL1 w sygnalizacji, 3/. czy są inne 

komponenty ścieżki sygnałowej CAL1/auksyna 4/. jaka jest funkcja wszystkich komponentów w 

powstawaniu i rekonstrukcji tkanki przewodzącej.  

 

Przyjęte w projekcie interdyscyplinarne podejście badawcze z wykorzystaniem Arabidopsis gwarantuje 

uzyskanie przełomowych wyników badań, które dostarczą nowych informacji związanych z rolą auksyny w 

komunikacji międzykomórkowej i budowaniu odpowiedzi hormonalnej komórek w trakcie zjawisk 

regeneracyjnych. Planowane badania pozwolą też na zdefiniowanie czynników molekularnych biorących 

udział w tej auksyno-zależnej maszynerii. Zdobyta wiedza może w wymierny sposób zostać wykorzystana w 

dalszych badaniach rozwojowych roślin. 
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