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Specyficznos$é regulacji interakcji Fusarium-szparag przez metabolity i hormony zZywiciela
produkowane podczas infekcji

Zgnilizna podstaw pedow i korzeni jest jedng z najwazniejszych na §wiecie chorob w uprawach
szparagow, powodowang przez grzyby z rodzaju Fusarium. Choroba ta nie tylko powoduje obnizenie
plonow, ale takze skazenie rosliny szkodliwymi mykotoksynami, co uniemozliwia wykorzystanie jej
jako zywnos¢. Wiadomo, ze w celu utatwienia infekcji i kolonizacji rosliny zywiciela, gatunki Fusarium
wytwarzajg rozmaite biatka oraz szerokg gam¢ metabolitow, jednak mechanizmy regulacji kluczowych
gendOw oraz $ciezek sygnatowych zwiazanych z procesem infekcji roslin szparaga przez grzyby
Fusarium pozostaja wciaz nieznane. Dlatego gldownym celem niniejszego projektu jest zrozumienie
interakcji Fusarium-szparag w warunkach in vitro i in planta w oparciu o analizy molekularne,
proteomiczne i metabolomiczne.

Reakcje roslin na stresy biotyczne i abiotyczne studiowano od wielu lat, jednak gtéwnie z
wykorzystaniem gatunkow modelowych (np. Arabidopsis thaliana). Reakcja taka w przypadku
szparaga pozostaje wcigz stabo poznana, w szczego6lno$ci na poziomie molekularnym. Brakuje takze
prac opisujacych wewnatrzgatunkowe roznice w reakcji ros§lin na infekcje na poziomie
metabolomicznym, proteomicznym i molekularnym.

Proponowany projekt stanowi ambitng i nowatorska probe uzupetnienia wiedzy w zakresie
interakcji ro$lina-patogen. Pozwoli on odpowiedzie¢ na zasadnicze pytania dotyczace reakcji
odporno$ciowej szparaga na infekcj¢ przez grzyby Fusarium.

Oryginalno$¢ tego projektu polega na potaczeniu wynikoéw roznych dziedzin nauki zwigzanych
z interakcja Fusarium z ro$linami, przy jednoczesnym skupieniu si¢ na nieznanych dotychczas
procesach zachodzacych podczas infekcji w sadzonkach szparagdw. Okreslenie zmian ekspresji biatek
oraz roli konkretnych metabolitow podczas infekcji szparaga przez Fusarium bedzie pierwszg probg
zbadania réznorodnosci zaleznej od gospodarza.

Integracja danych uzyskanych z analiz biologii grzybdéw, transkryptomiki, proteomiki i
metabolomiki, zapewni nowy, holistyczny i szczegdtowy wglad w obraz réznorodnosci Fusarium, a
takze pozwoli na poznanie wplywu tych grzybow na biologie rosliny. Pozwoli to nie tylko na
poszerzenie wiedzy ogdlnej w zakresie funkcjonowania ekosystemu rolniczego, ale rowniez pomoze w
zaproponowaniu zrownowazonej strategii kontroli tej waznej grupy patogenow roslin.



