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Nowe mechanizmy dzialania biatka MFT, warunkujace wrazliwo$¢ nasion Medicago truncatula
na kwas abscysynowy podczas kietkowania

Decyzja o rozpoczgciu kietkowania nasion, czyli przemiany nasion w siewke, jest jednym z
kluczowych etapéw rozwojowych. Moze ona zawazy¢ na dalszym wzroscie 1 mozliwosci przetrwania
mtodej, wrazliwej rosliny. Stad w nieprzyjaznym srodowisku nasiono pozostaje u$pione i w takim
stanie oczekuje na poprawe warunkéw. Proces kietkowania jest $cisle kontrolowany zaréwno przez
sygnaty wewnetrzne, jak i czynniki $rodowiskowe. Dwa hormony roslinne kwas abscysynowy
(ABA) i giberelinowy (GA) ogrywaja istotng funkcj¢ w przechylaniu szali w stron¢ hamowania badz
promowania kietkowania. Jednym z biatek kontrolujacych kietkowanie i jednoczesnie powigzanym
ze szlakami sygnalowymi ABA i GA jest biatko MFT (ang. MOTHER OF FT AND TFLI), bgdace
gléwnym obiektem zainteresowania w przedstawionym projekcie.

Wykazano, ze biatko MFT z rzodkiewnika (tac. Arabidopsis thaliana) reguluje ekspresje
gendw powigzanych z kietkowaniem 1 odgrywa wazng rol¢ w dostrajaniu wrazliwosci nasion na
ABA. Tym samym pomaga w podejmowaniu decyzji o kietkowaniu, badz pozostaniu w uspieniu. W
niesprzyjajacych warunkach srodowiska AtMFT promuje kietkowanie nasion dlugotrwale
przechowywanych (ang. after-ripened), jednocze$nie zaproponowano, ze AtMFT moze by¢ waznym
czynnikiem promujacym uspienie w przypadku nasion §wiezo dojrzatych, kwestia ta wymaga jednak
dalszych badan. Biorgc pod uwage ekonomiczne znaczenie roslin bobowatych, proponujemy
przeprowadzenie kompleksowej analizy funkcjonalnej MFT w modelowej roslinie bobowatej
Medicago truncatula (lucerna), ktéra ma duzy potencjal dla biologii translacyjnej. Nasze wstepne
wyniki sugeruja zachowawczo$¢ funkcji miedzy MFT z rzodkiewnika 1 lucerny, jednak dalsze
badania sg konieczne do wskazania podobienstw i réznic migdzygatunkowych, szczegdlnie w
kontekscie roli MFT w modulacji wrazliwosci na ABA podczas procesu uwalniania z uspienia (ang.
after-ripening). Dlatego chcielibySmy bardziej szczeg6towo zajac¢ si¢ potencjalng przeciwstawng rolg
MtMFT w kietkowaniu nasion (inhibicja/promowanie) w zaleznosci od stanu spoczynku nasion, oraz
rozpozna¢ mechanizm(y) lezace u podstaw tego zjawiska.

Warto zauwazy¢, ze MFT nalezy do rodziny bialek wigzacych fosfatydyloetanoloaming
(PEBP) i jest uznawane za przodka dobrze zbadanych biatek typu FT (ang. FLOWERING LOCUS T)
i TFL1 (ang. TERMINAL FLOWERI). Te ostatnie kontrolujg czas kwitnienia i dziatajg jako
regulatory transkrypcji. Biatko MFT, podobnie jak FT i TFL1, nie zawiera zadnej typowej domeny
wigzace] DNA, 1 prawdopodobnie w celu modulacji ekspresji genéw docelowych podczas
kietkowania wymaga wspoétdzialania z innymi biatkami, np. czynnikami transkrypcyjnymi (TF).
Chociaz interakcje MFT z innymi biatkami byty sugerowane, jego partnerzy nie zostali do tej pory
zidentyfikowani. Dlatego, przy pomocy szeregu uzupetniajacych si¢ metod, zamierzamy ustali¢ z
jakimi biatkami oddzialuje MtMFT w dwoch scenariuszach biologicznych (nasionach $§wiezo
dojrzatych i1 dlugotrwale przechowywanych). Dodatkowo proponujemy rozwigzanie struktury
krystalicznej MtMFT, ktéra réwniez nie jest znana. Badania krystalograficzne moga wskazac
potencjalne miejsca wigzania i pomoc w sformutowaniu nowych hipotez dotyczacych identyfikacji
partneréw MtMFT.

Podsumowujac, dzigki zaproponowanym badaniom chcieliby§my odpowiedzie¢ na pytanie
czy MtMFT moze oddziatywa¢ z r6znymi TF/bialkami regulatorowymi w zaleznosci od statusu
nasion (uspione/nieuspione), a przez to odmiennie modulowac ekspresj¢ gendw docelowych, i w ten
sposéb zmienia¢ wrazliwos¢ nasion na ABA podczas procesu uwalniania z uspienia. Uzyskane
wyniki moga by¢ kluczowe dla lepszego zrozumienia fenomenu zwigzanego z odmienng
wrazliwos$cig nasion na ABA podczas kietkowania, zaleznego od stanu ich spoczynku.



