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POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU

Pratki niegruzlicze (ang. nontuberculous mycobacteria, NTM) to grupa okoto 240 réznych gatunkow
pratkow, niebedacych czynnikami etiologicznymi gruzlicy i tradu. Bakterie te wystgpuja powszechnie
w otoczeniu, i sg szczegoélnie dobrze przystosowane do zycia w S$rodowiskach pochodzenia
antropogenicznego, takich jak systemy dystrybucji wody pitnej i instalacje wodno-kanalizacyjne. Co
wigcej, badania wskazuja, ze NTM izolowane sa powszechnie w placowkach opieki zdrowotne;j.
Znaczaca wigkszos¢ gatunkéw NTM to patogeny oportunistyczne ludzi i zwierzat. Najczgstsza postacia
kliniczng jaka przybiera zakazenie NTM (mykobakterioza) jest przewlekta choroba ptuc. Znacznie
rzadziej dochodzi do zakazen tkanek innych niz ptuca, np. weztow chtonnych, skory i tkanek miekkich
czy choroby uogolnionej, szczegolnie u pacjentow z AIDS.

W dzisiejszych czasach, réwnolegle ze spadkiem czgstosci wystgpowania gruzlicy w krajach
rozwinietych, obserwowany jest wzrost liczby zakazen wywotanych NTM. Czestsze wystepowanie tych
zakazen oraz ich szersze rozpowszechnienie geograficzne wiazane jest z globalnymi zmianami
populacyjnymi i $rodowiskowymi, takimi jak: starzenie si¢ spoteczenstwa, rosngca liczba o0sob
cierpigcych z powodu immunosupresji, postepujaca urbanizacja i ocieplenie klimatu. Rosnaca liczba
diagnozowanych mykobakterioz wraz z osobami z grup ryzyka sprawita, ze infekcje NTM otrzymaty
status ,,choroby rozprzestrzeniajacej si¢” (ang. "emerging infections”) a same NTM — nowych
superbakterii (ang. ,,the new uber-bugs).

Ekologia NTM stanowi zaniedbany obszarem badan na $wiecie. W Polsce literatura po$wigcona
srodowiskowym zagadnieniom zwigzanym z NTM jest prawie nieobecna. Aspekty takie jak rezerwuar
patogenu, zakazno$¢, drogi transmisji, rozpowszechnienie w réznych regionach geograficznych
pozostaja niejasne.

Proponowany projekt pozwoli szczegoétowo rozpoznaé rozpowszechnienie NTM w réznych
srodowiskach w Polsce (haturalnych, domowych i szpitalnych) . Uzyskane w ramach wielkoskalowego
badania srodowiskowego proby, poddane zostang konwencjonalnym analizom z wykorzystaniem metod
opartych na kulturach, a takze nowoczesnym analizom molekularnym, takim jak niezalezne od hodowli
analizy metagenomiczne i wysokoprzepustowe sekwencjonowanie catych genomow.

Wiyniki projektu dostarcza odpowiedzi na pytania, takie jak: jakie sg naturalne rezerwuary patogenu?;
jaki jest zwigzek miedzy rezerwuarami patogenu a chorobg u ludzi?; czy wszystkie gatunki NTM maja
podobny potencjat epidemiologiczny?; czy istnieja konkretne czynniki biotyczne lub abiotyczne
wplywajace na czgsto$C izolacji NTM ze srodowiska? jakie sg molekularne podstawy wirulencji
iopornosci na leki w NTM? Wiedza na ten temat moze mie¢ ogromne znaczenie dla
opracowania wdrozenia nowych strategii profilaktycznych i przyczyni¢ si¢ do catkowitej eliminacji
chorob wywotywanych przez NTM jako problemu zdrowotnego populacji ludzkiej.



