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Nasz organizm zbudowany jest z wielu miliardow komorek. Cz¢$¢ z nich jest zdolna do przewodzenia
pradu elektrycznego i odpowiedzialna za procesy myslowe. Inne biorg udziat w obronie naszego organizmu
przed bakteriami i wirusami, a jeszcze inne pozwalaja nam na wykonywanie pracy fizycznej. Jednak w
kazdej z nich znajduje si¢ ten sam wzor wg. ktdrego sa one zbudowane. Jest nim dwuniciowa czasteczka
DNA. Komorka posiadajgca w swoim wnetrzu informacje o budowie catego organizmu zapisang w DNA nie
wykorzystuje wszystkich informacji jednocze$nie a jedynie tylko te fragmenty, ktére sg jej w danym
momencie potrzebne. To wlasnie selektywnos¢ informacji wybieranej z DNA decyduje nie tylko o
roznorodnosci pojedynczych komorek, ale rowniez takich narzadéw jak oko czy ucho. Czasteczka ludzkiego
DNA ma dlugos¢ 2 m i musi zmiesci¢ si¢ w jadrze komoérkowym, ktérego $rednica wynosi ok. 6
mikrometréw, co stanowi 0,006 mm. Aby bylo to mozliwe, DNA u organizméw eukariotycznych jest
nawinigty na biatka zwane histonami, co przypomina sznurek koralikow, ktory podlega skrecaniu i zwijaniu
tworzac struktur¢ zwang chromatyng. W zwigzku z tym, ze chromatyna ma bardzo skomplikowang strukture,
m.in. tworzy rozne struktury przestrzenne, nasz organizm musi korzysta¢ z narzedzi, ktére pozwalaja na
odkodowanie informacji z DNA. Takimi narzedziami sg m.in. kompleksy przebudowujace chromatyne. Sg to
wyspecjalizowane zespoty biatek, ktore umozliwiajg dotarcie do poszczegdlnych fragmentow nici DNA i
odczytanie informacji tam zawartej. Odczytywanie tej samej informacji moze dawac wigcej niz jeden wynik.
Oznacza to, ze z jednego fragmentu DNA mozemy otrzymac kilka réznych wariantdow odczytanej
informacji- taki odczyt tej samej informacji na kilka sposobow nazywany jest alternatywng transkrypcja i
jest rowniez powodem roznorodnosci komorkowej jak i narzadowej.

Naukowcy sprawdzili, ze zarowno u czlowieka jak i u rosliny powszechnie uzywanej jako obiekt badan
w biologii molekularnej — rzodkiewnika pospolitego kompleksy zwigzane z przebudowg chromatyny
specyficzne w okreslonych typach komorek moga kontrolowa¢ rézne odczytywanie tej samej informacji
kodowanej przez DNA. Ponadto zaburzenia w funkcjonowaniu tych kompleksow jest zwigzane z
wystepowaniem wielu cigzkich chorob takich jak syndromy Nicolaides-Baraitser i Coffin-Siris oraz choroby
nowotworowe.

W prezentowanym projekcie planujemy zbada¢ niepoznang do tej pory role komplekséw zwigzanych z
przebudowa chromatyny w zréznicowanym odczycie tej samej informacji zakodowanej w DNA réznych
typow komorek oraz wpltyw tych kompleksow na wybdr réznych miejsc startu odczytu informacji
kodowanej przez ten sam fragment DNA.

Wyniki uzyskane podczas realizacji tego projektu znaczaco poszerza aktualny stan wiedzy o nowa
dotad nieznang funkcj¢ komplekséw przebudowujacych struktur¢ chromatyny w wyborze réznych miejsc
startu odczytu informacji (transkrypcji) zakodowanych w tych samych odcinkach DNA oraz jej zalezno$¢ od
zréznicowania w organach. Spodziewane wyniki beda stanowily podstawe publikacji naukowych, doniesien
na krajowe 1 migdzynarodowe konferencje, wykorzystane zostang w rozprawie doktorskiej oraz podczas
procedury habilitacyjnej kierownika projektu. Ponadto wyniki tego projektu moga w znaczacy sposob
przyblizy¢ nas do zrozumienia zaleznosci pomiedzy przebudowa chromatyny a regulacjg alternatywnego
procesowania RNA u innych eukariontow, w tym do lepszego zrozumienia zwigzanych z nimi
molekularnych mechanizmow chorob czlowieka.



