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Zasolenie gleb moze by¢ spowodowane wieloma czynnikami. Jednym z nich jest spowodowany susza
obnizajacy si¢ poziom wod ladowych. Skutkuje to negatywnymi konsekwencjami zaréwno dla roslin
uprawnych, jak i dziko rosngcych. W ramach projektu, do badan nad wptywem zasolenia wybrano
przedstawicieli rodzaju Brachypodium. Trzy gatunki jednoroczne, B. distachyon, B. stacei
i B.hybridum sa waznymi trawami modelowymi o zsekwencjonowanych genomach jadrowych.
Przyjmuje sie, ze B. hybridum powstat na drodze allopoliploidyzacji w wyniku skrzyzowania si¢ dwoch
gatunkéw diploidalnych, przypominajacych wspotczesne B. distachyon oraz B. stacei. Proponowane
badania powinny odpowiedzie¢ na pytanie czy mechanizmy tolerancji zasolenia rdznig si¢ w obrebie
danego gatunku Brachypodium, jak i miedzy r6znymi gatunkami tego rodzaju. Badania dotyczy¢ beda
korzenia, czyli organu ktorego komorki jako pierwsze doswiadczajg stresu solnego. W tym celu zbadana
zostanie odpowiedz 12 genotypow Brachypodium poddanych dziataniu soli w warunkach ciagtego
narazenia (stres solny) jak i jednorazowej ekspozycji (5zok solny) na zasolenie Srodowiska. Wybrane
obiekty badawcze postuza do analiz m. in. roli $ciany komorkowej w odpowiedzi na stres zasolenia.
Sciana komoérkowa, ktora otacza komoérki roslinne, odgrywa wazna role w tolerancji zasolenia,
a doktadne mechanizmy z tym zwigzane nie zostaty dotad w petni poznane. Do oceny wptywu stresu
solnego wykorzystane zostang techniki mikroskopowe pozwalajace na analize¢ zmian w architekturze
sciany  komorkowej, takie jak immunocytochemiczne wykrywanie epitopow  biatek
arabinogalaktynowych (AGP), pektyn i ekstensyn. Badania te zostang uzupelnione o charakterystyke
ogblnych zmian w proteomie, spowodowanych warunkami stresowymi oraz o kompleksowa analize
ekspresji genow z wykorzystaniem sekwencjonowania catych transkryptoméw. Proponowane podejscie
badawcze umozliwi wytypowaé zmiany zwigzane z odpowiedzig na stres zasolenia, a ktore moga by¢
zwigzane z tolerancjg i moga rézni¢ si¢ w obrebie jak i pomigdzy gatunkami. W celu lepszego
scharakteryzowania roli sktadnikow $ciany komorkowej, wykorzystane zostang mutanty B. distachyon
z inaktywowanymi genami kodujacymi wybrane biatka $ciany komérkowe;j: biatko arabinogalaktanowe
typu Fasciclin (FLA) i metyloesteraza pektynowa (PME). Uzupelnieniem bedzie otrzymanie i analiza
nowych linii B. distachyon wykazujacych nadekspresj¢ genéw FLA i PME. Mutanty zostana
wykorzystane do oceny reakcji zaréwno na stres solny jak i szok solny, co w konsekwencji moze
jednoznacznie wykaza¢ znaczenie tych sktadnikow $ciany komoérkowej w odpowiedzi na warunki
stresowe.

Proponowane badania nie bedg dotyczy¢ wylacznie genotypoéw referencyjnych trzech jednorocznych
gatunkow Brachypodium ale rowniez roslin pochodzacych z naturalnych populacji. W tym celu zebrane
zostang nasiona z osobnikOw rosngcych na obszarach o wysokim i niskim zasoleniu gleby
w potudniowej Hiszpanii, o zostanie potwierdzone i uzupetnione badaniem probek gleby. Utworzona
nowa kolekcja genotypow Brachypodium wykorzystana zostanie do badan oceny tolerancji zasolenia
osobnikow pochodzacych z naturalnych populacji, a otrzymane wyniki pozwolg zweryfikowa¢ hipoteze
0 zwickszonej tolerancji na stres solny gatunku allopolipoidalnego, jakim jest B. hybridum oraz
znaczenia tej zwickszonej tolerancji na proces specjacji, czyli powstawania gatunkow. W tym celu
planuje si¢ zbadanie 150 genotypow reprezentujacych kazdy z trzech gatunkéw pochodzacych ze
stanowisk o réznym stopniu zasolenia gleby. Analizy te dotyczy¢ beda okreslenia zakresu zmiennos$ci
wewnatrz- i miedzygatunkowej W populacjach z wykorzystaniem wytypowanych 18 markerow
molekularnych SSR. Dodatkowo, wykonana zostanie ocena wptywu stresu i szoku solnego na
wyselekcjonowana grupg 60 genotypow Brachypodium, pochodzacych z naturalnych populacji.
Planowane badania dostarcza danych w jaki sposob zréznicowana odpowiedz na stres solny wptywa na
strukture populacji 1 mogg mie¢ znaczenie dla przyszlych, bardziej zrownowazonych strategii uprawy
ro$lin.



