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Zmiany w mitochondrialnym DNA w nowotworach ztosliwych sledziony u pséw —ocena
ich roli i wartosci diagnostycznej

Obecnie coraz czesciej obserwuje sie wystepowanie réznego rodzaju nowotworow
u pséw, ktére sg wiodgca przyczyng smierci tych zwierzagt. Na rozwdéj nowotworéw wptywa
wiele przyczyn, wsrdd ktoérych wazne sg czynniki genetyczne oraz srodowiskowe. Na chwile
obecng diagnostyka choréb nowotworowych u pséw bazuje przede wszystkim na ocenie
histopatologicznej. Natomiast rzadko wykonywane sg testy genetyczne. Jedynie wzgledem
czesto odnotowywanych nowotworéw sg dostepne pojedyncze doniesienia odnoszgce sie do
zmian w genomie jadrowym (ang. nuclear DNA, nDNA). Jednak trzeba pamieta¢, ze znakomita
wiekszos¢ komérek obok nDNA posiada rowniez materiat genetyczny w postaci
mitochondrilanego DNA (mtDNA). Mitochondria petnig bardzo wazng role w komérce, m.in.
odpowiadajg w przewazajgcej mierze za produkcje energii w postaci ATP (~ 90%), regulacje
poziomu wapnia oraz apoptozy. Dlatego zaburzenia w mtDNA wptywajg niekorzystnie na
homeostaze komorki prowadzac do zaburzen w wielu procesach komérkowych. Niestabilnosé
komérkowa potgczona z zaburzeniem procesu apoptozy prowadzi do nagromadzenia
nieprawidtowych komérek bez ich kontroli co jest wazng przyczyng nowotworzenia.

Obserwowany wzrost doniesien naukowych z zakresu onkogenomiki wskazuje na
obecnos¢ zmian w postaci mutacji, polimorfizméw oraz heteroplazmii w mtDNA w réznych
nowotworach (m.in. piersi, prostaty, watroby, ptuc, pecherza moczowego) u ludzi. Natomiast
badania dotyczgce onkogenomiki mitochondrialnej u pséw na chwile obecng sg bardzo
ograniczone.

Wsréd nowotwordw rzadkich zaréwno u psow jak i u ludzi, odnotowywane sg nowotwory
ztosliwe Sledziony, ktére charakteryzujg sie ciezkim przebiegiem oraz wysokg $miertelnoscig
wsrdd pacjentdw. Na chwile obecng niewiele wiadomo na temat przyczyn tej choroby, poza
nielicznymi ostatnimi doniesieniami wzgledem zmian w nDNA. Dlatego badanie molekularnych
zmian majgcych miejsce w mtDNA wystepujgcych w tych nowotworach moze stanowic
brakujgce ogniwo pozwalajgce na lepsze zrozumienie etiologii tej choroby.

Zaplanowane badania obejmujg analize materiatu biologicznego w postaci nowotworu
ztosliwego sledziony, tkanki zdrowej oraz krwi od kazdego chorego psa. Zaletg planowanych
prac badawczych sg analizy oparte na resekwencjonowaniu catych genomow
mitochondrialnych, a nie tylko jego fragmentow, co pozwoli na szczegétowg analize materiatu
genetycznego. Taki uktad pracy umozliwia porownanie zmian w mitochondrialnym genomie
w kilku tkankach u tego samego osobnika wskazujgc na zmiany powigzane z chorobag.

Na chwile obecng intensywnie rozwijajgca sie¢ onkogenomika wzgledem gatunku jakim
jest pies domowy pokazuje, ze jest potrzeba zwigzana z kontynuowaniem prac, ktore
pozwolityby na poznanie przyczyn molekularnych choroby. W konsekwencji uzyskane wyniki
mogtyby by¢ wykorzystane w diagnostyce nowotworéw co znaczgco poprawitoby czas
rozpoznania choroby a przez to przezywalnos¢ zwierzat.



