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Hormon roslinny kwas abscysynowy (ABA) petni kluczowag role w regulacji procesow
biologicznych podczas rozwoju, sygnalizacji retrograde i adaptacji roslin do stresu. Od
dziesigcioleci zrozumienie percepcji i transdukcji sygnatu ABA, byto gtownym celem badan
naukowych na $wiecie. Dotychczas zidentyfikowano wiele regulatorow sygnalizacji ABA, a
wsrod nich kinazy i fosfatazy biatkowe, czynniki transkrypcyjne, kanaty jonowe a takze,
zupetnie nieoczekiwanie, rowniez biatka WHIRLY. Wiadomo, ze aktywno$¢ S$ciezki
sygnatowej ABA jest regulowana wieloaspektowo - na poziomie transkrypcyjnym i post-
translacyjnym. Regulatory ABA podlegaja licznym modyfikacjom m.in. ubikwitynacji.
Niestety wplyw tych modyfikacji na funkcjonowanie nowo zidentyfikowanych regulatorow
ABA jest obecnie nieznany.

Dlatego tez celem projektu jest poznanie mechanizmu komorkowego regulujacego
funkcjonowanie biatek WHIRLY. Proponowane badania majg na celu: 1) analiz¢ wptywu
ubikwitynacji na funkcjonowanie i kierowanie biatek WHIRLY'; oraz 2) okreslenie funkcji
biatek WHIRLY w sygnalizacji kwasu abscyzynowego.

Prezentowany projekt dotyczy waznych i uniwersalnych zjawisk biologicznych a planowane
badania umozliwig identyfikacj¢ nowych mechanizmow regulujacych dziatanie biatek
WHIRLY w réznych procesach komoérkowych. Co najwazniejsze, degradacja biatka przez
szlak proteasomu 26S stanowi integralng czgs¢ sygnalizacji hormonalnej u ro$lin. Dlatego
badania planowane w niniejszym projekcie umozliwig identyfikacje nowych szlakéw
sygnatowych, w ktorych posredniczg biatka WHIRLY.



