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Rak piersi jest najczestszym nowotworem wsréd Polek. Mimo stosunkowo dobrego rokowania u
wickszosci chorych, przerzuty raka piersi wcigz pozostaja oporne na terapi¢ i stanowi gtdwna przyczyne
$miertelnosci w przebiegu raka piersi. Dokladne mechanizmy zwigzane z procesem powstawania
przerzutow nie zostalty w pelni poznane, stad istnieje ogromna potrzeba badan, ktore mogg postuzy¢
lepszym zrozumieniu biologii raka piersi i ustaleniu nowych celow molekularnych dla nowoczesnych
metod terapeutycznych. Pomimo postegpow w biologii molekularnej i histopatologii mechanizmy
odpowiedzialne za powstawanie raka piersi i jego przerzutowania do wegztow chtonnych nie zostaty w

petni wyjasnione.

Metoda Visium stworzona przez firm¢ 10X Genomics wspiera i rozszerza mozliwos$ci wspotczesnej
patologii i biologii molekularnej dzigki mozliwosci przestrzennej analizy gendéw na poziomie
transkryptomu (nie tylko tych, ktorych produkty mozna wybarwi¢ w badaniu immunohistochemicznym) i

typow komorek.

Po raz pierwszy metoda Visium zostala przedstawiona w 2018 roku i zostata oparta na wykorzystaniu
$wiezo mrozonych preparatow, jednak w 2020 roku zostal stworzony protokot z wykorzystaniem
preparatow przechowywanych w formalinie i utrwalanych w rutynowo wykorzystywanych bloczkach
parafinowych. Specyficzno$¢ obu wariantow metody Visium jest poréwnywalna co umozliwia analizy

tysigcy probek rutynowo przechowywanych od dekad.

Celem projektu jest przedstawienie dowodu stusznosci koncepcji analizy przestrzennej ekspresji genow z
wykorzystaniem probek utrwalonych w parafinie. Poprzez analize przestrzenng transkryptomu guzow
piersi i odpowiadajacych im przerzutéw do weztow chtonnych. Cheieliby$my dostarczy¢ nowych danych
na temat mechanizméw przerzutowania raka piersi, a takze odkry¢ nowe cele terapeutyczne dla

nowoczesnych terapii onkologicznych.



