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Regulacja ekspresji gendw ma bardzo wazne znaczenie dla przezycia bakterii. Zmiany warunkoéw
srodowiskowych zmuszajg bakterie do przystosowania swojej fizjologii w taki sposob, aby zostata
utrzymana homeostaza wewnatrzkomorkowa. Poniewaz ekspresja gendw musi by¢ kontrolowana i
precyzyjnie koordynowana, podczas ewolucji bakterii powstaty specjalne mechanizmy odpowiedzialne za jej
dostosowywanie. U bakterii jeden z tych mechanizméw wykorzystuje mate regulatorowe RNA (sRNA).
sRNA przytaczaja si¢ do kontrolowanych przez siebie mRNA, co z kolei zmienia ich dalsze losy. By
osiggna¢ swoja pelng funkcjonalnos¢ sSRNA zwykle wchodza w interakcje ze specjalnymi biatkami zwanymi
biatkami opiekunczymi. Dzigki niedawnym eksperymentom globalnego profilowania, odkryto, ze rodzina
biatek z domeng FinO jest nowa klasa biatek opiekunczych szeroko rozpowszechniong u bakterii Gram-
ujemnych. Biatka z domeng FinO kodowane sg zarowno w plazmidach (Escherichia coli FinO, Salmonella.
enterica FopA) jak i chromosomach bakteryjnych (Escherichia coli ProQ, Neisseria meningitidis ProQ) i
stanowig stosunkowo zréznicowana grupg.

Domeny FinO, charakterystyczne dla biatek z tej rodziny, posiadaja zakonserwowana strukture sktadajaca
si¢ z pigciu a-helis. Motywem struktury czasteczek RNA, ktory czgsto jest rozpoznawany przez domeny
FinO, jest 3'-koncowy Rho-niezalezny terminator transkrypcji, za ktorym wystepuje sekwencja ztozona z
kilku urydyn. Tym niemniej, rézne badania wykazaty, ze specyficzno$¢ domen FinO z réznych biatek jest
silnie zroznicowana. Podczas gdy niektore z nich rozpoznajg zaledwie kilka czasteczek RNA, inne wigzg
setki czasteczek RNA w komorce. Sugeruje to, ze albo domeny FinO z réznych bialek posiadaja cechy
determinujace réznice w rozpoznawaniu przez nie czasteczek RNA, albo pozostate regiony tych biatek sg
réwniez zaangazowane w wigzanie RNA.

Aby wyjasni¢, co jest przyczyna tych roznic w rozpoznawaniu czasteczek RNA w komorce, planuje
porownaé wigzanie biatek ProQ i FinO z E. coli, minimalnego ProQ z N. meningitidis oraz FopA z S.
enterica, jak rowniez ich wyizolowanych domen FinO, do tego samego zestawu czgsteczek RNA. Pozwoli to
na ocen¢ udziatu jaki majg domeny FinO tych czterech biatek w wigzaniu RNA. Ponadto, aby poréwnaé, w
jaki sposéb domeny FinO wchodza w interakcje z czasteczkami RNA, przeanalizuje efekty mutacji w
homologicznych pozycjach sekwencji aminokwasowych tych biatek na ich zdolno$¢ do wigzania RNA.
Planuje takze wskazaé, ktore regiony czgsteczek RNA oddziatuja z domenami FinO. Aby to osiggnad,
zastosuje metode oparta na ukierunkowanym sondowaniu czasteczek RNA zwigzanych z domenami FinO
przez rodniki hydroksylowe.

Spodziewam si¢, ze wyniki proponowanych badan pomogg w zrozumieniu roli domen FinO z r6znych biatek
W rozpoznawaniu czasteczek RNA i przybliza molekularne aspekty tych interakcji. Podsumowujac, wyniki
tych badan pomoga w wyjasnieniu molekularnych podstaw funkcji biologicznych tej istotnej i interesujace;j
grupy biatek wigzacych RNA.



