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STRESZCZENIE

‘Badania nad epidemiologia alweokokozy na wybranych terenach endemicznych i nieendemicznych w
Polsce, ze szczegélnym uwzglednieniem zrdinicowania profili genetycznych Echinococcus
multilocularis u zywicieli ostatecznych i ludzi’

Echinococcus multilocularis to najniebezpieczniejszy pasozyt na Poétkuli Pétnocnej, ktéry
wywotuje alweokokoze (AE), chorobe o ponad 90% wskazniku $miertelnosci w przypadku braku
odpowiedniego leczenia. Zarazenie nastepuje przez potkniecie jaj pasozyta wydalanych do srodowiska z
katem zarazonych zywicieli ostatecznych, gtdéwnie lisbw. Pomimo coraz lepszej wiedzy na temat
zrdéznicowania genetycznego E. multilocularis, cyrkulacja genotypdw tasiemca w Srodowisku i miedzy
zywicielami jest wecigz tajemnicg. Zatem, w projekcie skupiamy sie gtéwnie na badaniu profili
genetycznych u zywicieli ostatecznych E. multilocularis i ludzi w wybranych rejonach Polski, biorgc pod
uwage ich aktualny status epidemiczny. Ogromne znaczenie ma zbadanie zwigzku miedzy profilami
genetycznymi a zdolnoscig infekowania ludzi. Dodatkowo, podejmiemy prébe ustalenia roli pséw w
epidemiologii alweokokozy.

Badania bedg prowadzone na terenie dwéch wojewddztw, endemicznego warminsko-
mazurskiego i nieendemicznego pomorskiego. Proby pochodzgce od lisdw, pséw i ludzi chorych na AE
beda badane na obecnos$¢ E. multilocularis z uzyciem technik molekularnych. Nastepnie, profile
genetyczne izolatéw pasozyta zostang zbadane z uzyciem markeréw mitochondrialnych oraz
mikrosatelitarnych oraz nowg metodg dynamicznej reprezentacji DNA.

Oczekujemy, ze wyniki naszych badan dostarczg precyzyjnej i obiektywnej informacji o
prewalencji pasozyta i jego genotypdw u dzikich i domowych zywicieli ostatecznych, a takze roli pséw w
transmisji pasozyta na cztowieka. W rezultacie, badania proponowane w projekcie uzupetnia krajowq i
Swiatowg luke w wiedzy o epidemiologii alweokokozy. Projekt jest zgodny ze sSwiatowymi trendami w
badaniach srodowiskowych dotyczgcych wystepowania zagrozen dla zdrowia i zycia ludzi. Informacja na
temat zréznicowania genetycznego E. multilocularis jest konieczna, aby uzupetni¢ badania nad dynamika
transmisji pasozyta i w konsekwencji stworzy¢ nowe strategie monitoringu i kontroli oraz rzucié¢ swiatto
na zwigzek miedzy profilem genetycznym pasozyta i patogenicznoscia. Poprzez zastosowanie nowe;j
metody dynamicznej reprezentacji DNA uzupetnimy dane na temat zrdznicowania genetycznego
izolatow otrzymywane klasycznymi metodami genotypowania. Ponadto, wykazanie poziomu zarazenia
pséw na terenach endemicznych i nieendemicznych, wiejskich i miejskich pozwoli na zrozumienie czy, i
gdzie psy mogg stanowic realne zagrozenie dla wtascicieli.



