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Gléownym celem planowanego projektu jest identyfikacja komponentow, ktore
odpowiadaja za interakcj¢ pomiedzy dwiema grupami hormondéw roslinnych:
strigolaktonami (SL) i kwasem abscysynowym (ABA). Oba hormony sg pochodnymi
karotenoidéw oraz wykazano, ze mogg by¢ zaangazowane w podobne procesy rozwojowe roslin,
jednak ich interakcje na etapie syntezy czy sygnalizacji pozostajg nieznane. Najnowsze, jeszcze
niepublikowane wyniki otrzymane w Katedrze Genetyki Uniwersytetu Slaskiego wskazuja,
ze mutacja znoszaca funkcje receptora SL u jeczmienia, skutkuje rowniez niewrazliwoscia
na ABA. Na podstawie tych wynikéw mozna zalozy¢, iz szlaki sygnalowe obu hormondéw sg
ze soba polaczone. Aby opisa¢ molekularne podstawy tego potgczenia planowane jest
przeprowadzenie szczegotowych analiz ekspresji genow, interakcji pomiedzy biatkami, a takze
fosforylacji biatek w odpowiedzi na traktowanie ABA i SL. Badania te bedg przeprowadzone na
mutantach Arabidopsis thaliana (rzodkiewnik) i Hordeum vulgere (jeczmien) niewrazliwych na
SL, a takze ich odmianach wyjsciowych. Dzigki analizom ro$lin jedno- i dwuli$ciennych
mozliwe bedzie opisanie mechanizmdw, ktore sg uniwersalne w $wiecie roslin. Ponadto zar6wno
dla rzodkiewnika (atd14, Waters et al., 2012), jak i jeczmienia (hvd14.d, Marzec i inni, 2016)
mutanty niewrazliwe na SL zostatly juz zidentyfikowane. Dla obu gatunkéw opublikowano takze
genomy referencyjne ulatwiajgce analiz¢ danych pochodzacych z sekwencjonowania
transkryptomow.

Nasze wstepne wyniki wskazujg, ze mutant jeczmienia hvd14.d, z uszkodzeniem w receptorze
SL, jest niewrazliwy na traktowanie ABA podczas kietkowania nasion, a takze nadwrazliwy na
susze, co zwigzane jest z zburzonym mechanizmem zamykania szparek. Stad mozna zalozy¢,
Ze mutacja w receptorze SL, wplywa rowniez na proces transdukcji sygnalu ABA. Aby
przetestowaé ta hipotez¢ zaplanowano nowatorskie badania, ktore pozwola nam uzyskad
odpowiedzi na ponizsze pytania:

1. Jakie zmiany w ekspresji genow zaleznych od ABA wystepuja u odmian wyjsciowych
1 mutantéw w receptorze SL, w odpowiedzi na traktowanie ABA?

2. Jakie zmiany w ekspresji gendéw zaleznych od ABA wystepuja u odmian wyjsciowych
1 mutantéw w receptorze SL, w odpowiedzi na traktowanie SL?

3. Jak mutacje w receptorze SL wptywaja na proces fosforylacji bialek zaangazowanych
w transdukcje sygnatu ABA?

4. Jaki jest wptyw traktowania ABA na skladanie kompleksu sygnatowego SL?

5. Czy biatkowe komponenty szklakoéw sygnatowych ABA i SL moga ze sobg oddziatywac?

Na podstawie przeprowadzonych badan bedzie mozliwe opisanie molekularnych podstaw
interakcji pomiedzy dwiema grupami fitohormonéw, zaréwno u roslin jedno-,
jak i dwuliSciennych. Ponadto w trakcie trwania projektu zostanie eksperymentalnie
potwierdzona funkcja genow kodujacych jeczmienne bialka zaangazowane w szklak
sygnalowy SL, zidentyfikowane w poprzednich naszych badaniach. Natomiast konstrukty,
ktore zostana zaprojektowane do przetestowania interakcji  bialko-bialko
z wykorzystaniem techniki BiFC (bimolecular fluorescence complementation) beda
wartosciowym narzedziem w kolejnych badaniach dotyczacych sygnalizacji ABA i SL
u roslin.



