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Termin ,,modyfikacje epigenetyczne” dotyczy modyfikacji fenotypowych u osobnika powodowanych przez
mechanizmy niezwigzane ze zmianami w sekwencji DNA. U kregowcow kluczowe etapy
przeprogramowania epigenetycznego wystepuja We wczesnej embriogenezie i rozwoju komorek
rozrodczych.

PostawiliSmy hipoteze, Ze jednokrotna iniekcja in ovo zaréwno synbiotyku, jak i choliny, substancji
biologicznie czynnych, moze stymulowa¢ rozwéj zarodkowy i mie¢ dlugotrwale dzialanie na fenotyp
kurczecia (na zdrowie przewodu pokarmowego, ukladu immunologicznego, wydajnos¢, Smiertelno$¢ i
cechy fizjologiczne). PostawiliSmy réwniez hipoteze, Ze zmiany epigenetyczne, ktore zostaly nabyte w
jednym pokoleniu, w wyniku wplywu iniekcji in ovo na embrionalny i dlugoterminowy rozwaj
postembrionalny, moga zosta¢ trwale odziedziczone i propagowane w przysztych pokoleniach.

Podstawowym celem projektu jest analiza, czy zmiany epigenetyczne, ktore zostaty nabyte w jednym
pokoleniu, w wyniku wptywu iniekcji in ovo na rozwoj zarodkowy i dlugoterminowy rozwoj
postembrionalny, mogg by¢ trwale dziedziczone i propagowane w przysztych pokoleniach. Kolejnym celem
jest zbadanie fizjologicznego znaczenia dziedziczenia migdzypokoleniowego i wielopokoleniowego.
Ostatecznym celem jest identyfikacja mechanizméw molekularnych odpowiedzialnych za tego typu transfer
informacji przy pomocy wysoce informatywnych narzg¢dzi ,,omicznych”.

Proponowany projekt zostanie zrealizowany na modelu kury (Gallus domesticus), na polskiej rasie kur
ogolnouzytkowych, Zielononodzce kuropatwianej. W poréwnaniu z ssakami ptaki majg kilka zalet, zwtaszcza
w badaniach nad wielopokoleniowym dziedzictwem epigenetycznym. Gtowng zaleta jest to, ze zarodek
ptaka rozwija si¢ poza matkg, a wptyw matki ogranicza sie tylko do sktadu jaj. Ponadto zarodkiem kury
mozna tatwo manipulowaé zaroéwno in vitro, jak i in ovo.
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W projekcie proponujemy badania oparte na technologiach ,,omicznych” - sekwencjonowaniu nowej
generacji, w tym: analizie profili metylacji w calym genomie; sekwencjonowaniu catkowitego komorkowego
RNA; i analizie interakcji biatek z DNA. Dla lepszego zrozumienia dziatania substancji bioaktywnych
(synbiotyk, cholina) podawanych in ovo we wczesnym etapie rozwoju embrionalnego drobiu, konieczna jest
analiza efektow bezpo$rednich (cech fenotypowych takich jak: wydajno$é, funkcje fizjologiczne, odpornosé
i mikrobiom), a takze molekularnego tta tych zmian, oraz ich dziedziczenia migdzypokoleniowego i/lub
wielopokoleniowego. Znajomos¢ interakcji gospodarz-mikrobiom umozliwi lepsze zrozumienie modyfikacji
epigenetycznych i umozliwi badania majace na celu zdefiniowanie roli epigenetyki w poprawie produkcji
zwierzecej i odpornosci na choroby. Co najwazniejsze, uwazamy, ze przyjecie ulepszonych strategii
epigenetycznych w celu zapobiegania chorobom utoruje droge do bardziej ukierunkowanego i wydajnego
zastosowania selekcji wspomaganej markerami lub selekcji genomowej w programach hodowli zwierzat w
najblizszej przysztosci.

Zgodnie z naszg najlepsza wiedzg, wielopokoleniowy wptyw synbiotyku podawanego in ovo na zmiany w
obrazie metylomu, transkryptomu i chromatyny potomstwa nigdy nie byt badany pod katem jakiegokolwiek
rodzaju tkanki u kurczat, a w szczego6lnosci w skali calego genomu .



