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Annelida (pierscienice) to liczna w gatunki i szeroko rozpowszechniona grupa bezkregowcéw.
Dzdzownice za$ to jedna z lepiej znanych i waznych, np. z ekologicznego puntu widzenia grup pierscienic.
Wszyscy znamy rézowawe dzdzownice petzajace po podtozu po deszczu. Z biologicznego punktu
widzenia dzdzownice to gtéwne lgdowe i ryjgce w podtozu pierscienice posiadajace siodetko. Siodetko
(clitellum) wszystkich dzdzownic to wyspecjalizowany i wielowarstwowy nabtonek, wystepujacy tylko na
kilku segmentach ciata, ktéry produkuje bogatg w biatka wydzieline formujgcg kokon. Taki biatkowy
kokon zapewnia ochrone jak i pozywienie dla rozwijajacych sie zarodkéw. Cho¢ dzdzownice to zwierzeta
o bardzo dobrze poznanej anatomii i fizjologii (anatomia dzdzownicy ziemnej, Lubricus terrestris jest w
kazdym podreczniku zoologii), co zaskakuje fakt, iz dane na temat struktury i funkcjonowania ich jajnikéw
sg nad wyraz skape i niepetne. Z drugiej strony zaréwno u dzdzownic jak i u innych siodetkowcow (takich
jak wazonkowce i rureczniki) lokalizacja i morfologia gonad i catych systemoéw rozrodczych sg istotnymi
cechami taksonomicznymi i stuzg ich klasyfikacji. Biorgc pod uwage powyzsze fakty, mozna stwierdzié, iz
celem projektu jest wykonanie poréownawczych analiz mikroskopowych organizacji jajnikow i
przebiegu procesu oogenezy wybranych taksonow dzdzownic, i co wiecej uzycie uzyskanych danych
mikroskopowych (histologicznych i ultrastrukturalnych) do przedstawienia prawdopodobnych drég
ewolucji jajnika oraz wraz z uzyskanymi danymi genetycznymi przedstawienie prawdopodobnych
powigzan filogenetycznych w obrebie dzdzownic opartych na taczonych danych ,,morfo-
molekularnych”. Taka faczona analiza filogenetyczna zawierajgca nowe dane dotyczace histologii i
ultrastruktury jajnika oraz dane genetyczne (planowane jest sekwencjonowanie pieciu wybranych genéw
dla kazdego badanego osobnika) powinna mocno wzbogaci¢ naszg wiedze na temat biologii rozwoju oraz
filogenezy dzdzownic.

Aby osiggng¢ zaktadane cele w trakcie realizacji projektu zostang zastosowane trzy zestawy
metod. Metody mikroskopii $wietlnej (w tym fluorescencyjnej) oraz transmisyjnej i skaningowej
mikroskopii elektronowej umozliwig zaréwno poznanie budowy histologicznej i ultrastrukturalnej
jajnikow jak i ich funkcjonowania w szesciu rodzinach dzdzownic i dwdch grupach ich bliskich krewnych.
Metody molekularne umozliwig izolowanie DNA oraz uzyskanie sekwencji wybranych genéw (128, 28S,
18S, COl, oraz histon H3) z kazdego badanego osobnika. Nastepnie zostang uzyte metody typowe dla
analiz filogenetycznych takie jak metoda parsymonii czy metoda najwiekszej wiarygodnosci, ktére
umozliwig wykonanie analiz prawdopodobnych pokrewienstw pomiedzy badanymi rodzinami dzdzownic
z wykorzystaniem zaréwno cech uzyskanych w badaniach mikroskopowych (dane histologiczne i
ultrastrukturalne) jak i genetycznych (sekwencje gendw). Taki szeroki wachlarz metod da nowe dla nauki
dane nie tylko na temat budowy i funkcjonowania jajnikdw ale takze na temat ewolucji tego organu.
Ponad to wyniki uzyskane w ramach projektu umozliwig weryfikacje starszych jak i aktualnie
dyskutowanych koncepcji dotyczgcych wzajemnych pokrewienstw w obrebie dzdzownic.



