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Sosna zwyczajna jest jednym z najwazniejszych gatunkoéw drzew lasotworczych o duzym znaczeniu
ekologicznym, gospodarczym i spotecznym w Europie i Azji. W Polsce jest gldéwnym gatunkiem
uzytkowym porastajacym ponad 5,5 miliona hektarow i stanowiacym najwigkszy zasoéb drzewny na
pniu (ponad 60% catkowitej grubizny) sposrod wszystkich innych gatunkow drzew lesnych. Populacje
tego gatunku z roznych srodowisk wykazuja szczegolne cechy dziedzicznej zmiennoSci fenotypowej i
fizjologicznej, tworzac tak zwane ,lokalne ekotypy” najlepiej dostosowane do danych warunkéw
srodowiskowych. Wyr6zniono w Polsce szereg dobrze zdefiniowanych ekotypow sosny zwyczajnej, do
ktorych zalicza si¢ m.in. sosng bolewicka, rychtalska, gubinska, taborska, piska, biatowieska,
augustowska i inne. Prognozy zmian klimatu wskazuja, ze lokalne ekotypy beda cierpie¢ z powodu ich
niedostosowania do zmienionych warunkow $rodowiska, jesli obserwowane trendy wzrostu
temperatury i wzorce opadow beda si¢ nadal utrzymywac. Taka utrata dostosowania obnizy
produktywno$¢, zwigkszy $miertelnos¢ drzew lesnych oraz bedzie miata bardzo negatywny wplyw na
inne organizmy zwigzane z ekosystemami lesnymi. Dlatego, aby mozliwie zminimalizowa¢ negatywny
wpltyw zmian $rodowiskowych na zdrowie i produktywnos¢ lasu, wazne jest lepsze zrozumienie
zwiazkdw miedzy wzorcami zmiennosci genetycznej réoznych ekotypow a lokalnymi gradientami
srodowiska. Taka wiedza pomoze przewidzie¢ zachowanie populacji w zmieniajacym si¢ srodowisku i
dokona¢, z odpowiednim wyprzedzeniem, wyboru najlepszego materiatu do ponownego odnowienia
lasu oraz zalesiania obszaréw nielesnych, biorgc pod uwage modele przysztych zmian §rodowiskowych.
W ramach projektu zbadane zostanie rozmieszczenie zmienno$ci genetycznej dla tysiecy genow w
najcenniejszych rodzimych ekotypach hodowlanych sosny zwyczajnej. Zastosowanych zostanie szereg
analiz genetycznych w celu porownania danych ze zmiennoscig tych samych markeré6w genetycznych
w populacjach referencyjnych reprezentatywnych dla zasiggu wystgpowania gatunku w Europie i Azji,
ktore prawdopodobnie przyczynity si¢ do powstania polskich drzewostanow sosnowych w okresie
postglacjalnych migracji populacji. W badaniach wykorzystane zostanag nowe markery genetyczne,
najnowsze osiagni¢cia w zakresie wysokoprzepustowego genotypowania miejsc polimorficznych DNA
oraz zaawansowane podejscia analityczne w badaniach poroéwnawczych zmiennos$ci genomowej,
geograficznej i srodowiskowej kilkudziesieciu populacji gatunku. Badania dostarcza szczegdtowej
charakterystyki genetycznej istniejacych zasobow sosny zwyczajnej w Polsce zarzadzanych w ramach
Scistych mechanizméw gospodarowania lesSnymi zasobami w obrebie stref nasiennych, ktore
najprawdopodobniej wymagaja istotnej rewizji. Zaplanowane badania umozliwiag poznanie procesow
wplywajacych na rozktad zmienno$ci genetycznej populacji zroznicowanych fenotypowo i ekologicznie
oraz zdefiniowanie powigzan genetycznych pomig¢dzy ekotypami. Informacja na temat wzajemnej
zmiennosci genetycznej ekotypow jest niezbgdna do lepszego przewidywania prawdopodobnych reakcji
populacji na zmieniajace si¢ warunki srodowiska oraz do opracowania skutecznych strategii ochrony i
zarzadzania najcenniejszymi populacjami sosny zwyczajnej w Polsce, a znajdujacymi si¢ pod silnym
wplywem postepujacych zmian srodowiskowych.



