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Zdolnos¢ do sledzenia i kontroli sktadu produktow spozywcezych jest wazna dla wszystkich uczestnikow
tancucha zywnos$ci nie tylko pod wzgledem ekonomicznym, gdy chodzi o czgéciowe lub catkowite
zastepowanie skladnikéw przez te o nizszej warto$ci ekonomicznej, ale takze ze wzgledu na bezpieczenstwo
zywnoS$ci 1 ochrong interesOw konsumentow oraz zdrowie publiczne, z powodu rosnacej liczby alergii i
przypadkow nietolerancji pokarmowej. Miedzykontynentalny transport zywnosci na duze odlegtosci,
ztozono$¢ produktow oraz tatwos¢ i powszechne stosowanie dodatkow funkcjonalnych, powoduja pokusg i
ryzyko celowych naduzy¢ w etykietowaniu $rodkéw spozywczych. Proponowane badania majg na celu
zdobycie nowej wiedzy na temat mozliwosci zastosowania nowoczesnych i innowacyjnych technik
analitycznych do detekcji unikalnych markerow specyficznych dla sktadnikow zywnosci pochodzenia
Zwierzecego.

Celem tego projektu jest identyfikacja kluczowych markeréw peptydomicznych i genetycznych (tj.
krétkich fragmentow biatek i DNA) unikalnych dla sktadnikow zywnosci pochodzenia zwierzgcego i
odpornych na procesy technologiczne oraz opracowanie metod niezawodnego wykrywania i oznaczania
ilosciowego tych konkretnych sktadnikow zywnosci w wysoko przetworzonych produktach spozywczych.
Projekt bedzie prowadzony we wspolpracy z naukowcami z Republiki Potudniowej Afryki. Przedmiotem
badan sa gatunki zwierzat i przetworzone produkty spozywcze, ktére do tej pory byly rzadko badane w
badaniach naukowych i sg dostgpne na rynku polskim i potudniowoafrykanskim, a mianowicie sarna, jelen,
dzik, dzikan i guziec, a takze kolagen i zelatyna ekstrahowane z bydta, $win, kurczakow i ryb.

Trzy metody analityczne zostang opracowane, porownane i ocenione. Wykrywanie specyficznych
markerow peptydowych za pomocg wysokosprawnej chromatografii cieczowej potaczonej ze spektrometria
mas (LC-MS) i wykrywanie markerow genetycznych za pomocg reakcji tancuchowej polimerazy w czasie
rzeczywistym (qPCR) bedzie prowadzone przez zespot polski, a sekwencjonowanie nowej generacji (NGS)
bedzie by¢ prowadzone przez zespdt poludniowoafrykanski. Procesy technologiczne, w tym najbardziej
inwazyjne, takie jak gotowanie i sterylizacja zywnosci, powoduja degradacj¢ zarowno bialek, jak i DNA. W
rezultacie przetwarzanie wplywa na analizy jako$ciowe 1 iloSciowe danego sktadnika w produkcie
spozywczym. Proponowane badania maja na celu wyselekcjonowanie i identyfikacje krotkich fragmentow
peptydow 1 kwaséw nukleinowych, ktore nie ulegaja degradacji w procesach technologicznych
wykorzystywanych podczas produkcji zywnosci oraz zastosowanie ich w badaniu aspektow autentycznosci
ZywnoSci.

Wraz ze wzrostem poziomu przetwarzania zywnos$ci zmniejsza si¢ zdolno$¢ skutecznego wykrywania
czasteczek markerowych. Dodatkowa kwestig jest to, ze marker moze wystepowac tylko na niskim poziomie
w produkcie koncowym, na przyktad w kolagenie lub zelatynie stosowanych jako dodatki w produktach
spozywczych. Dlatego proponowany projekt ma na celu okreslenie praktycznych granic wykrywania biatek i
peptydow za pomoca spektrometrii mas (LC-MS) i wykrywania markerow genetycznych za pomocg PCR i
sekwencjonowania nowej generacji (NGS) w roznych przetworzonych matrycach zywnosci, w celu ustalenia
technicznych ograniczenia tych metod. Zaktada si¢, ze na pewnym poziomie przetwarzania zywnosci, nawet
przy uzyciu czutych technik, wykrywanie gatunkéw migsa lub dodatkéw moze by¢ trudne lub nie miec
zastosowania w praktyce i interesujace byloby ustalenie, jakie s pragmatyczne granice wykrywalnosci
analitycznej.

Proponowane badania przyczynia si¢ do rozwoju analizy ilosciowej w naukach o zywnosci, a tym
samym do poprawy jako$ci zywnosci. Konsumenci na calym §wiecie wymagaja zywnosci wysokiej jakosci i
unikajg spozywania okre§lonych rodzajow/gatunkow migsa ze wzgledéw zdrowotnych, religijnych lub
zwigzanych ze stylem zycia. Ciagly wzrost produkcji przetworzonej zywnosci, a jednocze$nie wysoki stopien
jej przetwarzania, sprawiaja, ze wykrywanie sktadnikow pochodzenia zwierzgcego w tych produktach wcigz
stanowi wyzwanie. Proponowane badania majace na celu okreslenie praktycznych granic wykrywania i
oznaczania markerow peptydow i genow w roznych ztozonych i przetworzonych produktach zywnosciowych
przy uzyciu nowoczesnych narzedzi analitycznych sa odpowiedzia na potrzeby ilo$ciowego oznaczania
sktadnikow w zywno$ci.



