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Endomychidae to rodzina chrzaszczy (wygtodkowate, pl.; handsome fungus beetles, ang.), liczaca okoto 1800
gatunkow, rozsiedlonych na calym $wiecie. Wiele z nich posiada atrakcyjnie ubarwione ciato, z
kontrastujagcymi, czerwonymi, zoOltymi badz czarnymi plamami na pokrywach. Takie ubarwienie, to
ostrzezenie dla potencjalnych drapieznikow o ich potencjalnej toksycznosci, podobnie jak u biedronkowatych
(rodzina Coccinellidae). Wygltodkowate, w historii badan taksonomicznych, zawsze uwazane byly za grupe
blisko spokrewniong z biedronkami. Jednak, zamiast ‘wedrowaé’ po ro$linach i zerowa¢ na matych
stawonogach (gt. owady z rzgdu Hemiptera), tak jak biedronki, wygtodkowate odzywiaja si¢ roznorodnymi
rodzajami grzybow, od plesni po purchawki i twarde owocniki grzyboéw rosngcych na drzewach, lub martwych
pniach. Jednymi z nielicznych wyjatkow od grzybozernosci sa gatunki orientalnego rodzaju Saula, ktore
odzywiaja si¢ pluskwiakami (Hemiptera), podobnie jak ich krewniaki biedronki, sugerujac fascynujace
scenariusze dotyczace ewolucji tych grup chrzaszczy. Wedhug hipotez naukowych, drapieznictwo u biedronek
— niezwykle réznorodnej grupy chrzaszczy, ktéra odniosta ewolucyjny sukces, wyewoluowato od przodkow
mikofagicznych. Dlatego tez, zrozumienie drog ewolucji wyglodkowatych, ma kluczowe znaczenie dla
zrozumienia procesow, ktore uksztattowaly ich wyglad, preferencje pokarmowe i relacje pokrewienstwa,
pomigdzy taksonami.

Aby zrozumie¢ ewolucje organizméw, konieczne jest przyjrzenie si¢ nie tylko terazniejszos$ci, ale takze
przeszto$ci organizméw. Obecnie, biolodzy ewolucyjni w duzej mierze polegaja na odtwarzaniu relacji
pokrewienstwa pomigdzy taksonami, poprzez analizg¢ ich sekwencji genetycznych, oczekujac odnalezienia
,prawdziwego” $ladu ich pochodzenia. Czasami rekonstrukcje filogenezy grupy uzyskane na podstawie
informacji zawartych w ich genomie, potwierdzajg wieki obserwacji dokonanych przez przyrodnikow i
morfologow porownawczych. Czesto jednak hipotezy te sa sprzeczne z wynikami badan morfologicznych.
Nie powinniS$my jednak odsuwa¢ na drugi plan informacji o fizycznych cechach organizmow zywych i
wymartych, poniewaz ciato organizméw bedacych w bezposredniej interakcji z ich srodowiskiem przenosi
miliony lat informacji ewolucyjnej i ekologicznej.

Wyglodkowate sa doskonatym przyktadem grupy, dla ktorej zaproponowano roézne hipotezy na temat ich
relacji filogenetycznych. Analizy cech morfologicznych sugeruja, ze rodzing Endomychidae tworzy dwanascie
podrodzin, ktore maja wspdlnego przodka. Jednak gdy przeanalizowano sekwencje kilku gendéw, wyniki
wskazaly, ze wygtodkowate sg zbiorem grup taksonomicznych o réznym pochodzeniu; wedlug analiz
molekularnych, Endomychidae stanowia grup¢ monofiletyczng po wylaczeniu trzech wczesnigj
klasyfikowanych tam podrodzin. Dlaczego geny pokazuja inng histori¢ ewolucyjna grupy niz ta, uzyskana
przez analize ich cech morfologicznych?

Aby rozwigza¢ zagadke filogenezy grupy, proponujemy potaczy¢ informacje pochodzace z sekwencji
genetycznych oraz morfologii gatunkéw wspoéltczesnie zyjacych, ale takze wymartych. Znamy ok. 20
gatunkow Endomychidae dobrze zachowanych w bursztynie, z poktadow gornej kredy Myanmaru lub epoki
eocenu (bursztyn battycki). Okazy osadzone w bursztynie daja nam wyjatkowa okazj¢ aby spojrze¢ gleboko
w przeszto$¢ badanej grupy organizméw. Poprzez doktadne zbadanie morfologii tych organizméw mozemy
poréwna¢ je do wspotczesnych grup, co pozwoli ha umiejscowienie ich w ramach drzewa filogenetycznego.
W proponowanym projekcie zastosujemy nowoczesne techniki mikrotomografii komputerowej (micro-CT) w
celu zrekonstruowania trojwymiarowych modeli organizmow kopalnych. Dodatkowo uzyjemy mikro-CT do
zbadania morfologii i natury ich modyfikacji morfologicznych, takich jak zagl¢bienia w szkielecie
zewnetrznym, ktore prawdopodobnie mogg stuzy¢ do transportu zarodnikow grzyboéw gospodarza, czy tez
gruczoldw wewnetrznych zwigzanych ze strategiami obronnymi wyglodkowatych, takimi jak odruchowe
‘wyrzucanie’ hemolimfy, w ktéra moze zawiera¢ toksyny. Ponadto, znajac czasowa sekwencje wydarzen
ewolucyjnych badanej grupy, bedziemy w stanie wyja$ni¢ obecne rozmieszczenie przedstawicieli gldéwnych
linii ewolucyjnych rodziny Endomychidae, na catym $wiecie.

Nasze badania, oparte na wielkoskalowej analizie danych molekularnych i morfologicznych, gtéwnie maja na
celu przetestowanie istniejgcych, sprzecznych hipotez o filogenezie wygtodkowatych oraz uzyskanie
pierwszej wiarygodnej filogenezy, a takze drzewa czasu skalowanego na podstawie danych kopalnych dla
rodziny Endomychidae. To pozwoli zrekonstruowaé historyczng biogeografi¢ rodziny, preferencje
pokarmowe wyglodkowatych oraz przesledzi¢ ewolucje i znaczenie taksonomiczne cech morfologicznych
zwiazanych z grzybozernos$cig.



