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Celem naszego projektu jest identyfikacja genow, ktore wspomagaja rozwoj i progresj¢ raka nerki, a
wlasciwie jego najczestszej formy, zwanej rakiem nerkowokomoérowym typu jasnokomorkowego (w
skrocie: ¢ccRCC). Rokrocznie ccRCC jest diagnozowany w Polsce u okoto 5000 osob, podczas gdy
$mier¢ z jego powodu ponosi okoto 2600 pacjentow.

W projekcie bedziemy si¢ skupia¢ na genach regulujacych funkcjonowanie jaderek, matych struktur
zlokalizowanych w obrebie jader komorkowych, bioracych udzial w syntezie czasteczek tzw.
rybosomalnego RNA. Nasza hipoteza zaktada, ze zmiany w dziataniu genow jaderkowych wplywaja na
wzrost guza oraz tworzenie przerzutow. Mamy nadziej¢, ze zablokowanie dzialania tych gendow
spowoduje, ze uda si¢ zahamowac dalszy rozwoj nowotworu. W projekcie wykorzystamy probki tkanek
pobrane od chorych z ccRCC, a takze hodowane w laboratorium linie komdrkowe oraz mysi model
ccRCC. Mamy nadziej¢, ze wyniki naszego projektu stang si¢ podstawg do opracowania nowych
strategii leczenia chorych z ccRCC i molekularnych markeréw progresji ccRCC.



