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W naturze obserwuje si¢ duza zmienno$¢ cech roslin w obrgbie danego gatunku. Zmiennos$¢ ta
jest wynikiem dziatania r6znych mechanizméw na poziomie molekularnym, w tym dzialania i
wspotdziatania hormonoéw roslinnych (fitohormonow), ktore reguluja procesy fizjologiczne
oraz wzrost roslin. Do tej pory ta ztozona sie¢ regulacyjna nie zostala do konca poznana,
natomiast istniejg przestanki zwigzane z istnieniem czynnika zarzadzajacego tymi procesami.
Idealnym kandydatem jest melatonina, ktoérej wazna rola opiera si¢ na interakcji z hormonami
ros$linnymi. Wielokrotne zmiany w ekspresji genéw spowodowane przez melatoning wskazuja
na jej zaangazowanie w koordynowanie wielu aspektéw rozwoju ro$lin oraz ich korzeni.
Wszystkie te informacje wraz rolg melatoniny jako czynnika biorgcego udzial w poprawie
odpornosci roslin w warunkach stresu niedoboru wody sugeruja, podjecie badan w tym zakresie
dla poprawy plonu zbdz. W istocie niewiele wiadomo na temat szlaku metabolizmu melatoniny
1 jej regulacji w warunkach stresow abiotycznych. Tymczasem badania nad interakcja miedzy
fitohormonami stanowig obecnie wazny obszar biologii systemow roslinnych i s3 cennym
zrédlem informacji o molekularnych mechanizmach procesow fizjologicznych. Zrozumienie
tych proceséw u gatunkow jednolisciennych, w tym jeczmienia, pozostawia jeszcze szerokie
pole do dziatania. Pomimo ostatnich postepéw w wyjasnianiu biologicznej funkcji melatoniny,
nieliczne badania dotycza jej funkcjonowania w jgczmieniu. Zrozumienie molekularnych
mechanizmow wzrostu i rozwoju korzenia regulowanych za posrednictwem melatoniny jest
wcigz na poczatkowym etapie badan. Hipotezy badawcze projektu zaktadaja, ze homeostaza
hormonalna kontrolowana przez melatoning ma kluczowe znaczenie w przypadku tolerancji na
stres suszy, a takze melatonina wplywa na reakcj¢ jeczmienia w warunkach stresu niedoboru
wody poprzez regulacje gendw zwigzanych z fitohormonami w korzeniach. Material roslinny
w projekcie bedzie sktadat si¢ z odmiany Bowman (typ dziki) i jego blisko izogenicznych linii
ti. BW091 1 BWS885. Obserwacje beda przeprowadzane poprzez fenotypowanie
konwencjonalne oraz fenotypowanie wykorzystujace analiz¢ obrazéw sytemu korzeniowego,
na roslinach uprawianych w warunkach optymalnych oraz po zastosowaniu stresu suszy.
Podejscie to pozwoli na uzyskanie nowej wiedzy nie tylko o pojedynczych fitohormonach, ale
przede wszystkim o ich wzajemnych relacjach w trakcie wzrostu i rozwoju korzeni jeczmienia,
a takze o zmianach jakosciowo-ilosciowych hormonéw w warunkach stresowych. Projekt
dostarczy nowych informacji o biologii roslin uprawnych, ktére sa przedmiotem proceséw
hodowlanych majacych na celu poprawe istotnych ekonomicznie cech. Ma to znaczenie
zaréwno dla badan podstawowych, jak i stosowanych, gdyz jeczmien, jako gatunek uzytkowy,
jest poddawany procesowi poprawy poprzez zabiegi hodowlane, a wspolczesne sposoby
hodowli winny by¢ oparte na wiedzy o genomie. Jakkolwiek wyniki projektu nie beda
stosowalne bezposrednio do innych zbdz, to jednak znajda liczne do nich odniesienia, gdyz
jeczmien jest coraz czeSciej okreslany mianem "modelu", szczegolnie dla badan architektury
ro$lin. Ponadto, wyniki wplyna znacznie na metodologi¢ badan nad zbozami, poprzez
propagacje metod opartych na ilo§ciowej analizie hormonow.



