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Poznanie molekularnego mechanizmu mikroautofagi u roslin
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Rosliny sa niezwykle istotne dla istnienia zycia na ziemi. Sg tez organizmami bardzo waznymi w
gospodarce czltowieka, wykorzystujemy je nie tylko jako zywnos$¢, ale znalazly roéwniez szerokie
zastosowanie w przemysle oraz medycynie. Zrozumienie podstawowej strategii przetrwania ro$lin moze
przyczyni¢ si¢ do ulepszenia metod ich hodowli i uprawy.

Rosliny nie moga uciec przed niepozadana zmiang $§rodowiska, dlatego wytworzyty zlozone strategie,
ktére pozwolity im przeciwdziata¢ stresowym warunkom $rodowiska. Pod wpltywem zmian zachodzacych
w $rodowisku zewnetrznym, komorki roslinne potrafig elastycznie zmienia¢ swdj metabolizm, morfologi¢ i
pozycje. Aby zrozumie¢, jak roslina jest w stanie przetrwa¢ w warunkach stresowych, skupimy si¢ na
procesie biologicznym zwanym autofagia.

W ostatnich latach zainteresowanie badaczy procesem autofagii znacznie wzrosto. Obecnie
dowiedziono juz, iz autofagia ma znaczenie dla wielu innych zjawisk fizjologicznych, takich jak
np. homeostaza komoérkowa. Czesto termin ,,autofagia” jest jednoznacznie kojarzony z makroautofagia, w
ktorej sktadniki komoérkowe sa izolowane przez blong lipidowa w cytoplazmie i degradowane po
przetransportowaniu do wakuoli. Dostepne dane literaturowe wskazuja, iz u drozdzy odnotowano réwniez
proces mikroautofagii, w przypadku ktorego, to wakuola bezposrednio wychwytuje komponenty
cytoplazmatyczne poprzez deformacje blony wakuolowej, takie jak wysuwanie lub jej odksztalcenie do
wewnatrz.

Chociaz mikroautofagia jest procesem niezbgdnym do utrzymania funkcji réznych organelli i
przetrwania komoérki w warunkach niedoboru sktadnikéw odzywczych. Jak dotad, badania nad poznaniem
procesu mikroautofagi postepujg znacznie wolniej w porownaniu do makroautofagi. Zgodnie z aktualnym
stanem wiedzy tylko kilka publikacji opisuje mikroautofagi¢ u roslin, a jej mechanizm molekularny jest
niejasny. W naszych poprzednich badaniach odkryliSmy, ze mikroautofagia jest indukowana w komorkach
korzeni ro$§lin w odpowiedzi na niedobor wegla. Ponadto opracowaliSmy prosty system obserwacji
mikroautofagii ze swoistym wybarwieniem btony wakuolowej przy jednoczesnym hamowaniu aktywnosci
degradacyjnej w wakuoli. Ta metoda moze przyspieszy¢ badanie procesu mikroautofagii u roslin.

Celem tego projektu jest zrozumienie molekularnego mechanizmu procesu mikroautofagii u roslin.
Wykorzystujac mutanty typu knockout, dla gendéw potencjalnie zwigzanych z mikroautofagia sprawdzimy,
jakie geny i szlaki biorg udzial w tym procesie. W tym celu zastosujemy badanie przesiewowe mutantow,
aby zidentyfikowaé geny zwigzane z mikroautofagia. Nastepnie analizy przeprowadzone na poziomie biatek,
komorek i organizméw roslinnych, pozwola nam uzyska¢ informacj¢ o zmianach zachodzacych w czasie i
przestrzeni, podczas poszczegdlnych etapéw mikroautofagii (powstawanie, transport, degradacja).

Podsumowujac, badania te dostarcza szczegotowych informacji na temat regulacji mikroautofagii,
doprowadza do zrozumienia fizjologicznego znaczenia tego procesu u roslin. Poszerza tez nasza wiedze na
temat strategii stosowania réznych typéw autofagii u rosliny.



