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Mejoza jest podziatem komdrkowym, ktory ma na celu wygenerowanie komoérek rozrodczych.
Jest takze podziatem redukujacym, co oznacza, ze komorki potomne majg 50% materiatu
genetycznego komorki rodzicielskiej. Aby mejoza zakonczyta si¢ sukcesem, musi dojs¢ do
procesu wzajemnej wymiany materialu  genetycznego pomiedzy chromosomami
homologicznymi, ktory nazywany jest ,,crossing-over”. Zdarzenia crossing-over sg jednakze
relatywnie rzadkie. Ponadto, nie zachodza one losowo, poniewaz dowiedziono juz, ze procesy
crossing-over sg zapoczatkowane poprzez zaprogramowane, dwuniciowe peknigcia DNA.
Dodatkowo, crossing-over moga by¢ generowane przez inne procesy oraz moga wplywac na
lokalizacj¢ innych takich zdarzen w swoim sasiedztwie. Co wigcej, dystrybucja zdarzen
crossover wzdhuz chromosomu, jest wrazliwa na poziom zrdznicowania genetycznego
pomi¢dzy chromosomami homologicznymi. Formowanie si¢ zdarzen crossing-over stanowi
obiekt badan od bardzo dlugiego czasu, jednakze nadal doktadnie nie wiadomo jak wybierane
jest miejsce, w ktorym dochodzi do wzajemnej wymiany DNA pomi¢dzy chromosomami
homologicznymi.

Korzystajac z informacji zgromadzonych dotychczas, proponujemy biatko MutLy jako
odpowiedzialne za wskazywanie miejsc, w ktérych ma doj$¢ do procesu crossing-over. U
rosliny modelowej Arabidopsis thaliana zaobserwowano, ze liczba komplekséw MutLy
przytaczonych do chromosomu, jest rowna liczbie crossing-over. Uwazamy, ze kompleks ten
moze peti¢ funkcje regulujace w kontek$cie zachodzenia wzajemnej wymiany materiatu
genetycznego, na co wskazuja nasze wstepne badania w wyniku ktérych zaobserwowano
spadek liczby crossing-over, gdy MutLy jest niefunkcjonalny. Nasze badania wskazuja takze,
ze gdy zwickszymy poziom zrdznicowania genetycznego pomigdzy chromosomami
homologicznymi oraz ilos¢ MutLy, mozna zaobserwowac relatywny wzrost czestotliwosci
zachodzenia crossing-over.

Celem tego badania jest dowiedzenie prawdziwej roli MutLy w formowaniu si¢ zdarzen
crossing-over. Uwazamy, ze w przypadku MutLy obserwowany jest efekt liczby
funkcjonalnych kopii genu (ang. ,,dosage effect”) oraz, ze jego aktywno$¢ uzalezniona jest od
zréznicowania genetycznego chromosoméw homologicznych. Innymi slowy, czgstotliwosé
zachodzenia crossing-over powinna w pozytywny sposob korelowac¢ z ilo§cig MutLy. Ponadto,
aktywno$¢ kompleksu MutLy sprzyjajaca formowaniu si¢ zdarzen crossing-over powinna by¢
wyzsza w rejonach, gdzie sekwencje pomigdzy chromosomami homologicznymi prezentuja
wyzszy poziom zroznicowania genetycznego. Nalezy podkresli¢, ze wyniki tej pracy moga
znaczgco wplyna¢ na proces hodowli roslin uprawnych. Znalezienie czynnika,
odpowiedzialnego za tasowanie genetyczne umozliwitoby hodowcom decydowanie o
pozycjach, w ktorych zachodzitoby crossing-over 1 tym samym znaczaco utatwito dobieranie
korzystnych cech w czasie tworzenia nowych odmian.



