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Epidemia to wystgpowanie w okre§lonym czasie i w okreslonym miejscu zwigkszonej niz
oczekiwana ilosci przypadkéw zachorowan. Epidemie towarzysza ludzkosci od zarania
dziejow 1 niosa ze sobg bardzo powazne skutki. Szacuje si¢, ze jedna z najpowazniejszych
historycznych epidemii w historii ludzkosci, Czarna Smier¢ wywotana przez bakterie Yersinia
pestis, spowodowata Smier¢ okoto 60% populacji Europy. Jest wiele czynnikdw wpltywajacych
na rozw0j epidemii choréb zakaznych. Sprzyja im skupienie ludzi na matym obszarze, brak
odpowiedniej higieny czy wentylacji pomieszczen. Dla rozwoju choroby istotny jest stan
immunologiczny pacjenta- dzieci, osoby starsze czy przewlekle chore sg z reguty bardziej
podatne za zakazenie. Co istotne, czynniki warunkujace cze¢stszg transmisj¢ choroby moga
znajdowac si¢ w obrebie samego patogenu. Identyfikacja takich czynnikéw umozliwia szybka
interwencj¢ stuzb medycznych w przypadku zdiagnozowania zakazenia szczeg6lnie groznym
wariantem patogenu. Identyfikacja czynnikdw wptywajacych na transmisyjnos$¢ patogenu jest
zatem wazna dla skutecznego powstrzymywania rozprzestrzeniania si¢ epidemii.

Jedng z najpowazniejszych choréb bakteryjnych wspoétczesnego S$wiata jest gruzlica,
wywotywana przez pratki gruzlicy, Mycobacterium tuberculosis. Pratki gruzlicy sa
szczegOlnymi bakteriami, u ktorych nie stwierdzono horyzontalnego transferu genéw. Zatem
catla zmienno$¢ genetyczna i fenotypowa tych bakterii warunkowana jest przez duplikacje,
delecje, a przede wszystkim przez polimorfizmy pojedynczych nukleotydéw. Ich zmiennos¢
warunkowana jest zatem przez stosunkowo subtelne zmiany w genomach, a nie, jak zdarza si¢
to u innych gatunkéw bakterii, poprzez nabywanie nowych gené6w warunkujacych wirulencje.
Nie jest zatem jasnym, czy istnieja czynniki pratkow gruzlicy, ktére wptywaja na transmisje
choroby, czy transmisja tej choroby ma zwigzek wylagcznie ze stanem gospodarza i warunkami
srodowiska.

Nasza hipoteza badawcza zaklada, ze istniejg czynniki zwigkszajace czesto$¢ transmisji
gruzlicy, ktoére znajdujg si¢ wewnatrz pratkow gruzlicy. W naszych badaniach wykorzystamy
kolekcje szczepoéw pratkow gruzlicy zgromadzong w Instytucie Gruzlicy i Choréb Pluc. Nasz
Instytut jest Laboratorium Referencyjnym do spraw gruzlicy w Polsce. Z kolekcji wybierzemy
po 250 szczepdw, ktore zostang przyporzadkowane do grupy ,,wysoce transmisyjnej” lub
,hisko transmisyjnej”. Chcemy zbadaé, czy istnieja cechy, ktéorymi r6znig si¢ obie grupy.
Badania te prowadzone beda na poziomie wystgpowania charakterystycznych cech
fenotypowych pratkéw, charakterystycznej odpowiedzi gospodarza wobec pratkéw oraz na
poziomie zmiennosci w DNA pratkéw. Uzyskane wyniki weryfikowane beda w warunkach
eksperymentalnych, z wykorzystaniem pratkow gruzlicy modyfikowanych genetycznie.
Badania prowadzone beda we wspolpracy z Instytutem Biologii Medycznej PAN w f.odzi oraz
z Laboratorium Biobank Uniwersytetu bodzkiego. Instytuty te posiadajg wieloletnie
do$wiadczenie odpowiednio w generowaniu ukierunkowanych mutantéw M. tuberculosis oraz
w wysokoprzepustowym sekwencjonowaniu DNA. Oczekujemy, ze wyniki naszych badan
pozwola na identyfikacje nowych czynnikOw sprzyjajacych transmisji gruzlicy i tym samym
pozwolg na skuteczniejszg kontrolg tej groznej choroby na Swiecie.



