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Hybrydyzacja pomiedzy wilkiem szarym i psem domowym oraz jej ekologiczne konsekwencje

Okreslenie ,,hybryda” u wigkszosci ludzi wywotuje niepokéj. Wyobraznia podsuwa obraz
krwiozerczych bestii zagrazajacych naszemu bezpieczenstwu. Badania genetyczne wskazuja
jednak, ze hybrydyzacja mi¢dzy dzikimi gatunkami jest zjawiskiem pozytywnym i czestym w
przyrodzie. Moze prowadzi¢ do powstania nowych gatunkoéw, znacznie lepiej przystosowanych do
zmieniajacych si¢ warunkéw §rodowiska. Sztandarowym przyktadem jest wspotczesny zubr, ktory
okazat si¢ by¢ krzyzéwka zubra stepowego i tura, i jako jeden z nielicznych duzych ssakéw przezyt
wymieranie megafauny podczas ostatniego zlodowacenia. Inaczej ma si¢ sprawa, gdy dochodzi do
krzyzowania si¢ gatunku dzikiego z formg udomowiong, a powstate potomstwo jest ptodne.
Wowczas hybrydyzacja moze mie¢ zgubny wptyw na populacje dzikiego gatunku.

Badania genetyczne wilkow w roéznych czgéciach ich zasiggu wykazaty, ze przypadki
hybrydyzacji tego gatunku z psami — ich najblizszymi krewniakami, zachodzity zarowno w
przesztosci, jak i obecnie. Do tego typu ,,mezaliansu” dochodzi najczesciej na skutek kojarzenia si¢
samicy wilka z samcem psa. Zagrozenie polega na wigczeniu psich genéw do puli genowej wilkow,
a co za tym idzie ograniczeniu lub utracie wielu powstatych w wyniku milionow lat ewolucji
adaptacji, ktore warunkuja funkcjonowanie i przetrwanie tego gatunku w przyrodzie.

Problem hybrydyzacji szczeg6lnie mocno dotyka populacje wilkéw, ktore kolonizujg nowe
obszary. Tam, w zwigzku z jeszcze nieduzymi zaggszczeniami, podaz niespokrewnionych
partnerow do rozrodu jest ograniczona, co moze sktoni¢ samice wilka do skojarzenia si¢ z psem.
Podobne zagrozenie wystepuje w obszarach, gdzie wilki sg obiektem intensywnego ktusownictwa i
dochodzi do zabicia samca z wilczej pary rodzicielskiej tuz przed lub w okresie rui. Wychowane w
lesie hybrydy moga dalej kojarzy¢ si¢ z wilkami i zy¢ w srodowisku naturalnym przez lata,
,zasmiecajgc” wilczg pule genowg i degradujac status ochronny populacji. W Polsce i na Litwie jest
to szczegodlnie prawdopodobne, poniewaz zyje tu ok. 12 milionéw psow, z tego ok. 650,000
regularnie walgsa si¢ po lasach.

W ramach tego projektu uzyjemy do wykrywania hybryd metody stosowane w biologii
molekularnej oraz §rodowiskowej aby przytapa¢ mieszance na ,,goragcym uczynku”. Tropiac
zwierzeta i analizujac nagrania z ustawionych w lasach wideoputapek, bedziemy odnajdowac grupy
wilkoéw, w ktdrych obecne sa osobniki o nietypowym wygladzie i zachowaniu, wskazujagcym na
prawdopodobne krzyzowanie si¢ Z psami. Roéwnolegle badajac DNA z zebranych w terenie prob
nieinwazyjnych (odchody, siers¢, mocz itd.) potwierdzimy lub wykluczymy hybrydyzacje.
Bedziemy réwniez modelowaé cechy Srodowiska wptywajace na wystgpowanie hybryd oraz badaé
sktad pokarmu hybryd, by pozna¢ w jaki sposob rozni si¢ od sktadu pokarmu wilkéw. Dzigki temu
nie tylko oszacujemy czgstos¢ wystgpowania tego zjawiska, jego rozmieszczenie i sprzyjajace im
czynniki srodowiskowe, ale takze ocenimy jego wptyw na pulg genowa i perspektywy przetrwania
populacji wilka. Dodatkowym efektem projektu bedzie opracowanie zestawu efektywnych narzedzi
do wykrywania hybrydyzacji w rodzimej populacjach wilka, ktory bedzie mogt by¢
wykorzystywany na calym $wiecie.



