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Blaszka miazdzycowa prowadzi do rozwoju choroby niedokrwiennej serca oraz jej groznych dla zycia
powiktan takich jak zawat serca. Proces rozwoju blaszki jest bardzo ztozony i zalezy od wielu réznych
szlakdw wewnatrzkomdrkowych. Mozna wyodrebnic szlaki promujace rozwdj blaszki miazdzycowej
(aterogeneze), ale z drugiej strony istniejg czynniki hamujace ten proces a tym samym chronigce
przed rozwojem miazdzycy, dla przyktadu biatka KLF2, KLF4, MertK, IL-10 oraz TGF-B3. Biatka te
dziatajg na rézne punkty aterogenezy, takie jak przebudowa struktury zewnatrzkomérkowej, stan
zapalny w obrebie naczyn krwionosnych oraz smier¢ komdrek. Powyzsze czynniki sg negatywnie
regulowane przez czastki mikroRNA, ktére hamujg ekspresje gendw poprzez wigzanie do mRNA
danego biatka, a nastepnie jego rozpad. Dzieki bazie bioinformatycznej czgstek mikroRNA
zawierajgcej dane o czgstkach oraz biatkach przez nie regulowanych (baza miRTarBase 7.0)
wyselekcjonowatem specyficzne czgstki mikroRNA - hsa-miR-92a-3p hamujacg KLF2, hsa-miR-10b-5p
hamujacg KLF4; hsa-miR-126-3p hamujaca MertK, hsa-miR-98-5p hamujacg IL-10 and hsa-miR-29b-5p
hamujaca TGF-B3. Zaktadam, ze czastki te dziatajg jak “ przetaczniki” i postawitem hipoteze, ze ich
stezenie jest zwiekszone we krwi pacjentdw prezentujgcych bardziej zaawansowane zmiany
miazdzycowe w tetnicach wiencowych. W celu weryfikacji hipotezy zaprojektowatem badanie, do
ktoérego bedzie zakwalifikowanych 60 pacjentéw przyjmowanych do Pracowni Kardiologii Inwazyjnej
w celu wykonania diagnostycznej koronarografii oraz oceny nasilenia choroby tetnic wiericowych. Od
pacjentéw zostang pobrane prébki krwi celem oznaczenia poziomu czgstek mikroRNA - hsa-miR-92a-
3p, hsa-miR-10b-5p; hsa-miR-126-3p, hsa-miR-98-5p oraz hsa-miR-29b-3p. Nastepnie poziom czgstek
zostanie skorelowany ze stopniem zaawansowania proceséw miazdzycowych w tetnicach
wiencowych wedtug skali Gensiniego. Zaktadam, ze pacjenci z bardziej zaawansowanymi zmianami
miazdzycowymi w tetnicach wiericowych (wieksza liczba punktéw w skali Gensiniego) beda
prezentowali podwyzszony poziom ekspresji wybranych czgstek mikroRNA. Wyniki badania pozwolg
na przedyskutowanie roli okreslonych ochronnych szlakéw wewnatrzkomérowych w rozwoju blaszek
miazdzycowych w tetnicach wiefcowych a dtugoterminowo pozwolg na zaprojektowanie nowych,
lepszych metod profilaktyki choroby wiencowej.



