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Leptospiroza jest choroba o duzym znaczeniu zaréwno jesli chodzi o zdrowie ludzi jak i
zwierzat, wywotywang przez bakterie nalezace do rodzaju Leptospira . Obecnie uwazana jest jako
nowa lub ponownie pojawigjaca si¢ choroba zakazne. Z powodu tych zakazen kazdego roku na calym
$wiecie ponad milion przypadkow cigzkiej leptospirozy jest rejestrowanych u ludzi, z ktérych okoto
60 000 konczy si¢ $Smiercig. Leptospiroza jest rowniez przyczyng duzych straty ekonomicznych,
zwigzanych gléwnie z zaburzeniami reprodukcyjnymi w hodowli bydta, owiec, §win i koni.

Obecnie znamy wiele gatunkéw rodzaju Leptospira roznigcych sie miedzy sobg genetycznie, a
takze ponad 260 patogennych serowariantéw réznigcych si¢ budowa powierzchniowych antygenow.
Zdolnos¢ Leptospir  do kolonizacji réznych nisz ekologicznych, na zewnatrz jak i wewnatrz
organizmu gospodarza jest wynikiem réznorodnych proceséw warunkowanych obecnoscig duzego
genomu tych bakterii, umozliwiajacych ich adaptacje i opornos¢ na warunki stresowe. Teoretycznie
kazdy patogenny serowariant Leptospira moze zakaza¢ wszystkie gatunki zwierzat Jednak w
praktyce, kazdy serowariant wykazuje wysoki stopien pasozytniczej adaptacji do naturalnego
rezerwuaru zarazka. Oznacza to, ze te mikroorganizmy mozna podzieli¢ na dwie kategorie, ktore
charakteryzuje pewien stopien pasozytniczej adaptacji do danego gospodarza, a mianowicie na
zaadaptowane lub nie do konkretnego gospodarza. Istnieje wyrazny zwigzek pomigdzy
poszczegdlnymi serowariantami a zywicielami, czego klasycznym przyktadam jest serowariant
Icterohaemorrhagiae, ktory zaadoptowata si¢ do szczura Rattus Norvegicus, czy tez serowariant
Hardjo zaadaptowany do bydla i owiec. Zakazenia zwierzat wywolywane przez serowarianty
naturalnie do nich zaadaptowane powoduja zazwyczaj przewlekly, bezobjawowy przebieg.
Natomiast zakazenia innych gatunkéw zwierzat i ludzi przez te same serowarianty, ktore nie
wykazuja zadnego stopnia adaptacji, okreslane sg jako zakazenia przypadkowe i zazwyczaj maja
przebieg bardziej ostry i nie doprowadzaja do dtugiego nosicielstwa. Relacja gospodarz-pasozyt
pomiedzy tymi patogenami Leptospira a gospodarzami, ktore petnia role ich naturalny rezerwuaréw
albo ulegajacych przypadkowym zakazeniom nadal jest duza zagadka.

W ciaggu ostatnich 15 lat nastapil ogromny postep w zrozumieniu catych genomow bakteryjnych.
Porownawcza genomika patogennych i saprofitycznych szczepow Leptospira pozwolita na
zidentyfikowanie ponad 900 gendéw unikalnych tylko dla gatunkéw patogennych.. Geny te
potencjalnie koduja biatka zwigzane z mechanizmami chorobotwoérczosci tych patogenow.
Wigkszo$¢ z nich to geny o catkowicie nieznanej funkcji. Brak homologéw takich czynnikow
chorobotworczych wsrod bialek o znanej funkcji, sugeruje, ze Leptospiry posiadaja unikalne
mechanizmy chorobotwoérczosci. W swietle tej wiedzy, porownanie genomow roéznych patogennych
gatunkow Leptospira, w celu identyfikacji genow zwigzanych z patogeneza choroby oraz z adaptacja
do danego gospodarza, pozostaje kluczowsg lukg w zakresie badan nad tymi patogenami |
niewatpliwie pozostaje daleko w tyle za wieloma innymi patogennymi bakteriami.
Wynika to gléwnie z braku odpowiednich narzedzi genetycznych, ktére sg dostepne od dziesiecioleci
dla innych gatunkéw bakterii. Aby zidentyfikowac geny i biatka, ktore ulegaja ekspresji podczas
zakazenia, planujemy przeprowadzi¢ badania transkryptomiki, wykorzystujac owce jako model
zwierzecy tych zakazen.

Glownym celem projektu jest lepsze zrozumienie mechanizméw chorobotworczych bakterii z
rodzaju Leptospira poprzez identyfikacji genéw bioracych udzial w mechanizmach adaptacji do
gospodarza, stanowigcych dla nich zaréwno naturalny rezerwuar jak rowniez ulegajacych
zakazeniom przypadkowym. Adaptacja do gospodarza jest ztozonym i dynamicznym procesem,
ktérego nie mozna w petni odtworzy¢ poza organizmem zwierzgcym. Cele te chcemy uzyskac
poprzez zastosowanie sekwencjonowania transkryptomu trzech wybranych szczepow Leptospira
(dwoch zaadaptowanych i jednego niezaadaptowanego do owiec) hodowanych zarowno w
organizmie gospodarza oraz poza organizmem zwierzecym na podtozach sztucznych. Oczekujemy,
ze porownanie wynikoéw tych sekwencjonowan wskaze geny biorgce udziat w pokonywaniu barier
patogen-gospodarz podczas procesu zakazenia. Poznanie czynnikéw warunkujgcych te mechanizmy
jest wazne do dalszego zrozumienia mechanizméw choroby i moze przyczyni¢ si¢ do poznania
lepszych metod zapobiegania tym zakazeniom.



