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Pszenica zwyczajna jest jednym z najcz¢sciej uprawianych zboz na swiecie. W Polsce
uprawia si¢ jg prawie na 2,4 mln hektaréw, co stanowi okoto 22% wszystkich upraw rolnych.
Ponadto, w wielu krajach pszenica jest jednym z podstawowych surowcow w produkcji
zywnosci. Podczas wzrostu i rozwoju rosliny sa narazone na wszelkiego rodzaju stresy
biotyczne i abiotyczne. Sposrod wszystkich stresoOw najwazniejszym z agronomicznego punktu
widzenia jest susza. Co bardzo wazne, stres spowodowany susza powoduje ogromne straty W
ilosci 1 jakosci plonu ziarna. Niedobor wody powoduje liczne zmiany na kazdym poziomie
organizacyjnym ros$liny, poczawszy od zmian dtugosci wegetacji roslin, metabolizmu, a takze
zmian na poziomie ekspresji genow. Z drugiej strony oszacowano, ze od 1950 do 2008 roku
globalna temperatura wzrosta o 0,13° C w ciggu dekady, a w ciggu nastepnych dwoch - trzech
dekad temperatura wzros$nie $rednio o 0,2 ° C, co spowoduje, ze dostepnos¢ wody dla roslin
bedzie coraz mniejsza.

Gtownym celem proponowanego projektu jest identyfikacja gendéw uczestniczacych w
odpowiedzi roslin na $rednio-intensywny ale dtugotrwaty stres suszy w rozwijajacych si¢
ziarnach pszenicy. Badana bedzie rowniez regulacja ekspresji tych genow przez mikroRNA.
Badania prowadzone bedg na dwoch odmianach pszenicy zwyczajnej - wrazliwej na suszg i
tolerujacej suszg. Taki rodzaj stresu zaplanowany w doswiadczeniu bedzie najbardziej zblizony
do warunkow spotykanych w naturalnym srodowisku. Ponadto, r6znica migdzy Sciezkami
reakcji na stres, zaleznymi i niezaleznymi od kwasu abscysynowego, be¢dzie poznana dzigki
spryskiwaniu ro$lin pszenicy tym fitohormonem stresu. W celu zapewnienia wszechstronnosci
badan, oprocz analizy ekspresji genow metoda sekwencjonowania RNA nastepnej generacji,
przeprowadzone zostang rowniez serie analiz biochemicznych i obserwacji fenotypowych w
celu poznania kompleksowej odpowiedzi réznych odmian pszenicy na stres suszy. Odmiany
pszenicy i punkty czasowe w rozwoju ziarniakow zostaty tak dobrane, aby jak najlepiej poznaé
reakcje rosliny, i sposob w jaki dostosowuja si¢ do stresu suszy. Waznym aspektem projektu
jest fakt, ze beda to pierwsze eksperymenty transkryptomiczne wykonane w czasie rozwoju
ziarniakow roslin poddanych dziataniu srednio-intensywnego, dlugotrwatego stresu suszy. Do
te] pory wiekszos$¢ prac opisywanych w literaturze naukowej skupia si¢ na wptywie bardzo
gwaltownej, a zarazem krotkotrwatej suszy lub na sposobie regeneracji roslin po ustgpieniu
wyzej opisanych warunkow.

Na podstawie analiz bioinformatycznych i statystycznych wykonanych po zakonczeniu czesci
eksperymentalnej, poznane zostang wazne w procesie adaptacji roslin do stresu suszy geny. W
przysztosci wiedza na temat tych gendw moze zosta¢ wykorzystana w programach
hodowlanych, co przyczyni si¢ do zwigkszenia produktywnosci pszenicy w niekorzystnych
warunkach.



