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Podstawowe sktadniki zywych komorek, biatka, podlegaja modyfikacjom chemicznym
polegajacym na dotaczeniu réznych grup chemicznych, np. cukréw lub fosforanow. Modyfikacje
takie sg bardzo waznym zjawiskiem zaréwno w fizjologicznym funkcjonowaniu komorki, jak
i w chorobach. Jedng z takich waznych modyfikacji jest tzw. ADP-rybozylacja, czyli dolaczenie
czasteczki ADP-rybozy. Ta modyfikacja reguluje np. roznicowanie si¢ komorek. Co wigcej, ADP-
rybozylacja jest wykorzystywana przez bakterie chorobotwoércze (np. cholery czy dyfterytu), aby
przestawi¢ komorkowe $ciezki sygnatowe w tryb korzystny dla bakterii. Proces ADP-rybozylacji jest
katalizowany przez specjalne biatkowe katalizatory — enzymy zwane ADP-rybozylotransferazami

(ART). Znanych jest obecnie ok. 15 rodzin enzyméw ART.

Nasz zespot w ramach prac wstepnych odkryt, analizujgc metodami bioinformatyki zapisane
w bazach danych sekwencje genomow, pi¢¢ nowych rodzin enzyméw ART. Wydaja si¢ one by¢
bardzo ciekawe; jedna z nich wystgpuje w niezbadanych biatkach zwierzat i ro$lin, ktére moga by¢
nowymi ,,urzagdzeniami monitorujagcymi” stan zagrozenia komorki infekcja. Inna z nowych rodzin
spotykana jest m.in. u bakterii tezca i moze mie¢ zwigzek z infekcja. Te wstepne wyniki, uzyskane
w sposob niejako ,,przypadkowy” sugeruja, ze prawdopodobnie jest jeszcze wiele nieodkrytych
rodzin ART. Gtownym celem tego projektu jest poszukiwanie metodami bioinformatyki nowych
rodzin enzyméw ART, a zarazem nowych $ciezek sygnatlowych waznych dla zdrowych i zakazonych
komoérek. Celem dodatkowym jest staranne przebadanie nowych i znanych rodzin ART, ich
skatalogowanie 1 przewidywanie 161 w komorkach. Jednocze$nie przeprowadzimy wstepne badania

doswiadczalne funkcji molekularnych tych fascynujacych enzymow.
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