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Kazda komorka zywego organizmu dziata dzigki skoordynowanej aktywnosci wielu bialek. Rozne
typy komoérek wytwarzaja rozne zestawy biatek, co decyduje o ich ksztalcie i funkcji. Wybor biatek do
produkcji (ekspresji) jest uzalezniony od specjalnych biatek, zwanymi czynnikami transkrypcyjnymi.
Czynniki transkrypcyjne sg najczesciej aktywowane w odpowiedzi na sygnaty, ktore komoérka otrzymuje z
zewnatrz, aby umozliwi¢ komorce przystosowanie si¢ do zmian w otoczeniu. Czynniki transkrypcyjne wiaza
si¢ z DNA 1 selektywnie stymulujg lub hamuja produkcj¢ innych bialek. Koordynujag one wigc program
produkcji biatek w komorce i odgrywajg kluczowa role w sterowaniu wszystkimi jej funkcjami zyciowymi.

Biatka Gli sa czynnikami transkrypcyjnymi w obrebie $ciezki sygnalowej hedgehog. Sa one
kluczowe do rozwoju ptodowego, a ich nieprawidtowa regulacja prowadzi do deformacji ciata podczas
wczesnego rozwoju, a takze moze by¢ zwigzana z rozwojem raka. W ramach naszego projektu bgdziemy
bada¢ mechanizmy molekularne regulacji ekspresji bialek za posrednictwem biatek Gli. W szczegodlnoscei,
sprawdzimy w jaki sposob inne biatka wspotpracuja z biatkami Gli w procesie hamowania ekspresji genow.
Bedziemy tez bada¢ czy hamowanie ekspresji genéw przez biatka Gli moze wplywac¢ na nowotworzenie.
Badania te mogag pomdc w rozwijaniu nowych metod terapii celowanej nakierowanej na nieprawidlowo
aktywowane biatka Gli w nowotworach i wadach rozwoju.



