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Celem pracy jest poznanie mechanizmu patogenezy wrzodziejgcej martwicy skéry (UDN) - Smiertelnej
choroby atakujgcej skére ryb tososiowatych, gtéwnie tososia (Salmo salar) i troci wedrownej (Salmo
trutta m. trutta). Zaréwno tro¢ wedrowna jak i tosos (Sa/mo salar), to ryby anadromiczne nalezgce do
tego samego rodzaju i uwazane za jeden z najbardziej ekonomicznie, biologicznie i spotecznie
waznych gatunkéw ryb, zapewniajacy istnienie komercyjnych i rekreacyjnych potowéw wzdtuz
wybrzezy Atlantyku i Battyku. Réwniez tro¢ wedrowna, podobnie jak inne ryby anadromiczne,
odgrywa wazna role w utrzymaniu ogdlnej rownowagi ekosystemow. Projekt koncentruje sie na
niezwykle waznej kwestii ochrony réznorodnosci biologicznej. W regionie battyckim tro¢ wedrowna
rozmnaza sie naturalnie w 25 rzekach, a niektére z tych populacji sg wspierane przez zarybianie. W
Polsce tro¢ wedrowna wystepuje w wielu pomorskich rzekach oraz dorzeczu Odry i Wisty. Potowy
troci w catosci (przybrzezne, rzeczne i morskie) w latach 1972-1994 wahaty sie w niewielkim zakresie
i osiggaty wielkos¢ od 50 do 200 ton. Tylko wyjgtkowo w 1990 r. byto to okoto 500 ton. Poczgwszy od
1995 r. potowy stale wzrastaty, osiggajac w 2002 r. az 863 tony. Po 2002 r. potowy systematycznie
spadaty. Wsrdd przyczyn statego spadku potowdw troci wedrownej obserwowanego od 2002 r.
mozna powaznie rozwazy¢ UDN, poniewaz po kilku dekadach wzglednego spokoju w 2007 r.
odnotowano wybuch UDN w rzekach pomorskich. Spowodowane przez UDN, powazne straty troci
wedrownej, zagrazajg zachowaniu zasobéw genetycznych tego cennego gatunku. Najciezszy przebieg
choroby w Polsce zaobserwowano u ryb z rzeki Stupi, gdzie 74,7% osobnikéw ztowionych w 2007 r.
wykazywato objawy kliniczne UDN. Objawy kliniczne sugerujg zakazng (grzybicza / bakteryjng i/ lub
wirusowg) etiologie choroby. Jednak to, co zwykle obserwujemy, tj. dramatycznie zaatakowane ryby,
pokryte wrzodami i plesnig, jest tylko ostatnim etapem choroby. Nie wiemy, co inicjuje proces
patologiczny. Rozwigzanie tej zagadki jest kluczem do wyjasnienia mechanizmu patogenezy choroby.
Jak dotad nie wykryto wirusa jako czynnika patogennego zwigzanego z UDN. Jednak ponad 40 lat
temu wykazano, ze filtraty z tkanek dotknietych UDN mogg przenosi¢ chorobe na zdrowe ryby.
Wczesne préby poszukiwania wirusa zwigzanego z UDN, oparte na transmisyjnej i skaningowej
mikroskopii elektronowej, nie powiodty sie. Odpowiedz na powyzsze pytania i hipotezy oraz
wyjasnienie patologicznej natury zespotu chorobowego wymaga mozliwie najszerszych badan.
Kompleksowe podejscie zaproponowane w projekcie obejmuje szeroki zakres metod, poczawszy od
klasycznych badan histopatologicznych, mikroskopii elektronowej i badan wirusologicznych, a
skonczywszy na zastosowaniu innowacyjnych metod w dziedzinie toksykologii, proteomiki i genomiki.
W tym celu proponujemy badanie zakaznego charakteru zespotu UDN (poszukiwanie bakterii,
wirusow i / lub grzybéw prawdopodobnie zaangazowanych w rozwdj choroby). Badania
wirusologiczne bedg sie sktadac z dwdch czesci: i) eksperymentdw in vivo i i) wyszukiwania wirusow
w oparciu o NGS (Next Generation Sequencing). Celem eksperymentéw in vivo jest zweryfikowanie
mozliwosci przeniesienia patogenu z UDN na zdrowe ryby. Badania oparte na NGS probek kwasu
nukleinowego z tkanek ryb dotknietych UDN zostang przeprowadzone przy uzyciu
wysokoprzepustowego sekwencjonowania na platformie illumina, a nastepnie analizy
bioinformatycznej. Poszukiwanie bakterii i grzybéw zaangazowanych w UDN zostanie
przeprowadzone przy uzyciu rutynowych, akredytowanych metod (testy API). Planujemy rowniez
badanie histopatologiczne, TEM oraz SEM zmienionych patologicznie tkanek. Zbadany zostanie
rowniez ewentualny aspekt toksykologiczny (dioksyny i zwigzki pokrewne) oraz poziom pierwiastkéw
Sladowych w tkankach troci. Wreszcie planowana jest analiza proteomiczna tkanek ryb dotknietych
UDN. Wierzymy, ze tak szeroki zakres badan, niedostepnych w latach siedemdziesigtych i
osiemdziesigtych ubiegtego wieku, kiedy wielu badaczy prébowato wyjasnic¢ patogeneze choroby i
dostepnych obecnie, doprowadzi do wyjasnienia mechanizmu syndromu UDN.



