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POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU

Globalne zmiany klimatyczne wptywaja na warunki srodowiska le$nego i zaburzaja rozmnazanie si¢ roslin z
nasion. Czynniki $rodowiskowe takie jak temperatura, nat¢zenie Swiatla oraz dostepnos¢ wody nalezg do
podstawowych czynnikéw kontrolujacych kietkowanie nasion, w rezultacie wptywajac na sukces reprodukcyjny
roslin. Wychodzac naprzeciw tym problemom w proponowanym projekcie planujemy zbada¢ ekofizjologie
kietkowania nasion buka zwyczajnego w celu oceny potencjatu tego gatunku do dostosowania si¢ do zmian
srodowiska. Buk zwyczajny (Fagus sylvatica L.) rosnie w szerokim zakresie warunkow $rodowiska i
wyksztatcil rézne mechanizmy adaptacyjne. Jednym z wazniejszych jest glgboki spoczynek fizjologiczny
nasion, zapewniajacy w klimacie umiarkowanym przetrwanie zimy i skietkowanie wiosna, czyli w momencie
najbardziej odpowiednim dla rozwoju siewek. Szeroki zasigg buka zwyczajnego doprowadzit do rozwoju
roznych populacji dostosowanych do lokalnych warunkéw klimatycznych. Nie jest do tej pory poznana biologia
kietkowania nasion buka w réznych warunkach $rodowiskowych i plastyczno$¢ tej cechy. Celem projektu jest
zbadanie zalezno$ci pomig¢dzy kietkowaniem nasion buka a $rodowiskiem oraz zbadanie molekularnych
mechanizméw odpowiedzialnych za adaptacje buka do warunkéw $rodowiska. Jego nasiona w celu
skietkowania wymagaja wielu tygodni chtodnej stratyfikacji. W ramach projektu planuje si¢: 1. Zbadanie
roznorodnosci buka zwyczajnego w Polsce pod wzgledem glebokosci spoczynku i zdolnosci kietkowania
nasion. Zebrane zostang nasiona z populacji buka rosngcych w réznych pod wzgledem siedliska (klimatu,
potozenia geograficznego i topograficznego) stanowiskach w Polsce i przeprowadzone zostang testy w celu
zbadania mig¢dzypopulacyjnego zroéznicowania w glebokosci spoczynku oraz zdolnosci kietkowania nasion.
Rownoczesnie zostang zebrane dane na temat warunkow pogodowych panujacych w siedlisku danej populacji.
Planuje si¢ zebranie nasion w kolejnych latach z tych samych populacji, wykonanie testow zdolnosci
kietkowania i dokonanie pomiarow warunkéw srodowiskowych. Poréwnanie danych z kolejnych lat ma na celu
wykazanie czy adaptacja do $rodowiska, jakg jest glebokos¢ spoczynku, jest plastyczna. 2. Zbadanie roznic w
ekspresji gendéw miedzy roéznigcymi si¢ pod wzgledem glebokosci spoczynku nasion populacjami buka
zwyczajnego. Do tych badan zostang wykorzystane metody sekwencjonowania nowej generacji w celu poznania
i analizy og6lnej zmiennosci transkryptomu, oraz ilosciowy PCR w czasie rzeczywistym w celu doktadnego
ustalenia, roli poszczegélnych genéw w kontroli glebokosci spoczynku. Planuje sie tez zbadanie réznic w
partiach nasion poprzez analiz¢ ekspresji gendéw na poziomie proteomu, szczegoélnie koncentrujac si¢ na
biatkach poddanych modyfikacjom potranslacyjnym, regulujgcym ich aktywnos$¢. Biatka fosforyzowane,
nitrowane, nitrozylowane, acetylowane i ubikwitynowane beda badane w celu okreslenia ich roli w regulacji
glebokosci spoczynku nasion. 3. Analiza struktury chromatyny i modyfikacji histonéw w regionie promotora
gendw zaangazowanych w regulacje gleboko$ci spoczynku nasion buka. W celu sprawdzenia, czy pozycja
nukleosomu zmienia region promotora genow zidentyfikowanych w poprzednich zadaniach, zastosowana
zostanie analiza MNase-gPCR i ChIP-gPCR ze specyficznymi przeciwcialami rozpoznajacymi modyfikacje
histonu 3. Pomyslne ukonczenie tego zadania badawczego pozwoli wskaza¢ mechanizmy epigenetyczne, ktore
moga by¢ zaangazowane w regulacje spoczynku i kietkowania nasion buka. Oczekuje si¢, ze dane uzyskane w
projekcie pozwolg pozna¢ czynniki regulujace adaptacje i przezycie poszczegdlnych populacji drzew w
warunkach globalnego ocieplenia.



